


Zapis ze schiize vyboru Genetické spole¢nosti Gregora Mendela, z.s.,
konané dne 23. 2. 2022

Pritomni: Cellarova, Doskar, Hola, Knoll, Koova, Lizal, Masek, Sember, Slaninova,
SevcoviCova, Smarda, Tomaska, Urban, Zeleny

Omluveni: Seda

Schuze vyboru probihala vzhledem k situaci spojené se stale trvajici pandemii COVID-19
on-line formou prostfednictvim platformy MS Teams.

Planovany program schiize byl vSem ¢lentm vyboru rozeslan v predstihu e-mailem:
. Informace o prubéhu pfiprav Genetické konference

. Projednani pfipravy voleb do vyboru GSGM na dal$i funkéni obdobi

. Informace o soutézi o Cenu GSGM v souvislosti s konanim Genetické konference
. Informace o stavu ¢lenské zakladny a platebni moralce ¢lend GSGM

. Projednani pfipravy dalSiho Cisla IL

. Razné

OO, WN -

Schuzi zahajil pfedseda prof. Doskafr, ktery nejprve konstatoval, Ze pravidelnou podzimni
schlzi vyboru bylo nutné vzhledem k pandemické situaci odlozit, ale zaroven se za tu
dobu neudalo nic podstatného, co by vybor GSGM musel fesit. Poté presel k jednotlivym
bodim programu.

ad 1)

Predseda prof. Doskar uvedl, Ze v puvodné planovaném misté — Mikulové — neni mozné
nadchazejici konferenci GSGM konat (zruSeni rezervace hotelem Galant), nicméné poda-
filo se zajistit jako misto konference zamek ve Slavkové u Brna. Termin konani byl zaro-
ven s tim posunut o néco dopfedu; konference se bude konat ve dnech 5.-7.10.2022
(stfeda 5.10. odpoledne pfijezd ucastnikl a registrace, zahajeni konference, prvni
plenarni pfednasky; ¢tvrtek 6.10. vétSina pfednasek a postery; zbytek pfednasek v patek
7.10. dopoledne, po ob&dé& ukon&eni konference). Clenové vyboru GSGM s piesunem
mista konani i terminu jednomysiné souhlasili. Doc. Hola pfipomnéla, Ze nové misto
konani i termin bude nutno opravit na vSech webech, kde jsou zvefejnény informace o
konferenci a o Cené GSGM. Prof. Knoll zvefejni nové udaje na webu GSGM, opravené
informace budou zaroven rozeslany v novéem Cisle IL GSGM, které je prave pfipravovano
k odeslani, ¢lenové vyboru, ktefi maji na starosti Cenu GSGM, o zméné mista a terminu
budou rovnéz informovat.

V organizaénim vyboru konference jsou prof. Doska¥, prof. Smarda, doc. Kuglik,
dr. Lizal, dr. Wayhelova z MU Brno a prof. Knoll, prof. Urban z MENDELU Brno (+ dalSi
spoluorganizatofi zajistujici rizné technické aspekty). Finanéné bude konference zajisté-
na diky dobrému, jiz zajiSttnému, sponzoringu + pfispévku PfF MU Brno, konferencni
poplatky se pfredpokladaji mezi 2000,- a 4000,- KE (studenti, ¢lenové, necllenové
spolecnosti - rizné odstupriovano). Ubytovani je pfedbézné rezervovano (80-100 osob
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pfimo ve Slavkové, dalSi moznost v blizkych Bucovicich). Webové stranky konference
jsou aktualné v pfipravé, predpoklada se jejich zprovoznéni cca do 3 tydnu.

Prof. Doskar vyzval ¢leny vyboru GSGM k doporuceni plenarnich pfednasejicich
(zejména z CR a ze Slovenska) a $ifeni informace o konferenci zejména mezi mladymi
kolegy. Doc. Hola se zeptala na planovanou formu pfednasek — pouze velké plenarni
prednasky nebo i krat$i pfednasky studentd. Prof. DoSkar uved|, ze se prozatim planuje
kombinace obojiho (cca 45-60 min plenarni, cca 10 min studentské pfednasky), ale bude
zalezet na tom, jaké a kolik plenarnich pfednasejicich se podafi ziskat; ¢lenové vyboru s
tim souhlasili. Dr. KoCova se zeptala na to, jakym zpusobem uskutecnit osloveni poten-
cialnich plenarnich prednasejicich; doc. Hola doporucila, aby toto osloveni vychazelo ze
strany organiza¢niho vyboru konference, ne celého vyboru GSGM (aby mohly byt
potencialnim pfednasejicim rovnou poskytnuty vSechny konkrétni informace), s ¢imz prof.
Doskaf souhlasil. Navrhy na plenarni pfednasejici by mély byt zasilany prof. DoSkarovi,
pokud mozno do 14 dnu. Prof. Knoll se dotazal, v které dny bude vétSina prednasek (aby
bylo mozno jiz konkrétné informovat pfislusné prednasejici); ¢lenové vyboru se dohodli,
Ze mohou byt kdykoli, pfedevSim vSak ve Ctvrtek 6.10., bude zaleZet na preferencich
pfislusnych pfednasejicich (podle toho je mozné program pfi pfipravé ad hoc upravovat).
Diskutovalo se o poctu plenarnich pfednasek; doc. Hola uvedla, Zze na konferenci v
Prihonicich bylo 7 plenarnich prednasek + prednaska vitéze Ceny GSGM, dr. KoCova
konstatovala, Ze i na bratislavské konferenci byl obdobny pocet plenarnich prednasek.
Prof. Tomaska popsal organizaci bratislavské konference (tematické bloky/sekce, za
kazdy byl zodpovédny jeden z organizatoru, ktery zajistil jak pfednasejici, tak i organizaci
pfisludného bloku, na uvod kazdého bloku byla plenarni pfednaska a poté nasledovaly
mensi pfednasky). Dr. KoCova pfipomnéla potfebu poditat v programu i s valnym shro-
mazdénim GSGM. Upozornila také na moznost, Ze pfednasejici na posledni chvili od-
fekne — je potfeba s tim pocitat. Dr. Sember nabidl, Ze bude mit na konferenci plenarni
pfednasku, pfipadné i jako zalohu.

Doc. Slaninova pozadala o pfipravu plakatu o konferenci, ktery by bylo mozné ro-
zeslat nejen ¢lenim GSGM, ale i dalsim pfipadnym zajemctm. Prof. DoSkar potvrdil, Ze
se s tim pocita, ale je nutno nejprve znat (a na plakat uvést) plenarni prednasejici.
Nicmeéné pfipravi kratkou informaci v podobé, kterou bude mozné rozeslat e-mailem, ktera
bude tajemnici GSGM rozeslana ¢lenim vyboru k dalSimu Sifeni mezi zajemci.

Prof. Smarda pfipomnél planované a stale odkladané udéleni estného &lenstvi
GSGM prof. Zadrazilovi, dr. Matalové, prof. VICkovi a doc. Ferakovi; ¢lenové vyboru sou-
hlasili s tim, aby toto probéhlo na slavkovské konferenci.

ad 2)

Prof. DoSkar informoval o pfipravé voleb do vyboru GSGM na dalSi funkéni obdobi; podle
jeho informaci nékolik sou¢asnych ¢len( vyboru jiz do pfistiho vyboru kandidovat nebude,
bylo by vhodné vybor omladit. Volebni komise bude plsobit v Brné (pfedsedkyné prof.
Repkova, ¢lenky dr. Vallova, dr. Wayhelova). Volby prob&hnou elektronicky, patrné s
vyuzitim placené elektronické platformy (cena necelych 40 USD, moznost hlasovani az
400 ucastnikd). Dr. Ko€ova pfipomnéla, Ze podle stanov je nutné vyzvat vSechny Cleny
GSGM k nominaci navrht do nového vyboru (coz ucini volebni komise formou e-mailu
v§em ¢lentm). Navrhovany musi vyjadfit souhlas s navrhem. Volby by mély probihat cca
v dubnu, navrhy by mély byt zasilany v pribéhu bfezna.



Doc. Slaninova pozadala o vlozeni informace o potfebé navrh( do nového vyboru
GSGM do posledniho Cisla IL, které bude v nejblizSi dobé rozesilano (ne na vSechny Cleny
spole¢nosti ze Slovenska jsou k dispozici platné e-mailové adresy; dr. KoCova potvrdila,
Ze obdobna situace plati i v CR a doporuéila pfidat do IL jesté dal§i zadost, aby vSichni
&lenové spoleénosti aktualizovali své kontaktni adresy). Prof. Smarda i prof. Dogkaf
souhlasili, pfidaji do IL spolu s informacemi o genetické konferenci pokyn pro ty ¢leny
GSGM, ktefi nemaji e-mail, aby navrhy zasilali poStou na adresu predsedkyné volebni
komise prof. Repkové. Dr. Lizal pfipomnél, Ze ne vsichni &lenové GSGM vilbec maji
néjaky e-mail a zeptal se, jak budou pak elektronicky hlasovat — takovych ¢lenl je vSak
nastésti minimalni mnozstvi a bude to pravdépodobné mozné fesit individualné.

ad 3)

Dr. Sember uvedl, Ze do soutéZe o Cenu GSGM se zatim pfihlasil pouze jeden uchazec
(ktery jesté navic musi poslat opravenou pfihlasku); apeloval na to, Ze je potfeba zvysit
informovanost o této cené, znovu obesle viechny, které obesilal poprvé. Prof. Tomaska
uved|, Ze je obvyklé dostavat navrhy az v poslednich dnech pfed deadline, prof. DoSkaf
konstatoval, Ze v soutézi o Cenu GSGM byva cca 5-6 uchazecl. Doc. Hola nabidla, ze
rozesle informaci o Cené vS§em cca 200 stavajicim doktorandiim a recentnim absolventiim
DSP Molekularni a bunééna biologie, genetika a virologie, které ma na starosti, a vyzvala
k obdobnému kroku ¢leny vyboru z dalSich univerzit a vysokych Skol. Dr. Zeleny potvrdil
sponzoring ceny firmou M.G.P. Zlin

ad 4)

Prof. Knoll konstatoval, Ze platebni moralka &lend GSGM v CR je obdobna jako v minulych
letech, vybere se cca 50 % pfispévkl. Doc. Slaninova uvedla, ze stav v SR je obdobny.
Doporugil probrat seznamy ¢&lent a vyradit dlouhodobé neplatite. Za CR se jedna o 16
osob, ktefi dlouhodobé neplati pfispévky a ve spoleénosti se nijak neangazuji. Clenové
vyboru s tim souhlasili.

ad 5)

Prof. Smarda podé&koval véem za zaslani pfisp&vkd do nového &isla IL a informoval, Zze
nove Cislo IL (zima 2021) je vytiSténo a pfipraveno k odeslani, konstatoval, Ze ma ponékud
meéné prispévkl, nez je obvyklé. Navrhl, Ze by se soucasti IL mohly stat pfispévky/eseje
studentd tykajicich se riznych aspektl genetiky, které studenti pisi v ramci jednoho kurzu,
ktery vede. Clenové vyboru souhlasili. Dalsi &islo IL vyjde v 1ét& 2022; pfispé&vky do né&j je
tfeba poslat prof. Smardovi do konce &ervna.

ad 6)

Prof. DoSkar podékoval byvalé tajemnici vyboru dr. KoCové za jeji dosavadni €innost; dr.
Kocova informovala o své rezignaci na Clenstvi ve vyboru na minulém zasedani vyboru
(mimo zapis ze schlize) a pisemné ji zaslala prof. DoSkafovi na konci fijna 2021. Ta-
jemnické povinnosti GSGM po ni do konce tohoto volebniho obdobi pfebira se souhlasem
¢lenu stavajiciho vyboru doc. Hola.

Dr. KoCova pozadala prof. Knolla o vyvéSeni informace o chystané mezinarodni
konferenci Mendel Genetics Conference, ktera se uskuteéni ve dnech 20. - 23. Cervence
2022 v Brné, na web GSGM. Zaroven jej pozadala o aktualizaci databaze ¢leni GSGM a
seznamu ¢&len(l na webu GSGM. Prof. Cellarova pozadala o totéZ za slovenské &leny
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spole€nosti (ani vybor spole¢nosti neni na webu aktualizovan) a pozadala rovnéz o
zverejnéni obecné informace o letoSnim vyroCi narozeni Johanna Gregora Mendela (kde
jinde nez na strankach nasi spolecnosti by to mélo byt — ¢lenové vyboru z MU nebo
MENDELU by méli pfipravit kratkou noticku na toto témal!). Doc. Hola navrhla, aby seznam
¢lend GSGM na webu spolecnosti nebyl vibec zvefejfiovan — jiné profesni akademické
spolecnosti jej také nezvefejfiuji a mozna jeho zvefejnéni ani neni v souladu s GDPR.
Dotazala se, zda do kompetence tajemnika patfi i udrzovat aktualnost databaze ¢lena
GSGM (dr. Ko¢ova uvedla, ze puvodné to byly dvé oddélené funkce a doporucila, aby se
to k této situaci vratilo). Toto bude dofeSeno pravdépodobné az v nové zvoleném budou-
cim vyboru spolecnosti.

Prof. DoSkafr navrhl, aby ¢lenové stavajiciho vyboru v databazi ¢lent GSGM
opravili/doplnili tituly, platné kontakty apod., aby byla databaze aktualizovana. Dr. KoCova
zminila, Ze veSkeré udaje souvisejici s aktualizaci databaze, které se k ni coby k tajemnici
dostaly, dosud posilala prof. Knollovi a zeptala se, jak ¢lenové vyboru provedou aktualiza-
ci, kdyZz nemaji pfistup do databazového systému (pfistup maji pouze k seznamim
zvefejnénym na webu spole€nosti, které nejsou uplné aktualni). Bylo dohodnuto, Ze
Clenové vyboru budou né&jakou formou (pravdépodobné zaslanim excelovské tabulky) co
nejdfive vyzvani k opravam databaze ¢lend GSGM z CR a opravi, co mohou, aby data-
baze byla co nejvice aktualizovana; pro zbytek aktualizace bude tfeba se obratit pfimo na
pfislusné jednotlivé Cleny spole€nosti. Toto musi udélat nékdo, kdo ma pfistup do stavajici
databaze. Doc. Slaninova ve spolupraci s prof. Cellarovou provede aktualizaci databaze
¢lend GSGM ze Slovenska. To, v jaké formé bude databaze ¢leni GSGM existovat v bu-
doucnosti, kdo ji bude mit na starosti a kdo do ni bude mit pfistup, bude dofeSeno na
pristi schazi vyboru.

Dr. Ko€ova pfipomnéla, Ze je nutné, aby ¢lenové spole¢nosti znali svuj variabilni
symbol (ten je v pfipadé &lend spole¢nosti z CR uveden na webu GSGM). Prof. Doskar
zminil, ze Cislo/variabilni symbol je vzdy uveden jako pfedCisli na obalkach, v nichz jsou
vSem Clendm rozesilany IL, coz by mélo postacovat. Prof. DoSkar také uvedl, ze na MU v
Brné maiji nékolik dalSich zajemcu o aktivni praci v GSGM. Pfihlasku do spole€nosti jiz
podala doc. RNDr. Eva Drozdova, Ph.D., a Mgr. Dana Fialova, Ph.D.; ¢lenové vyboru je-
jich pfijeti odsouhlasili.

Doc. Slaninova pozadala o zasilani vétSiho poctu IL na Slovensko, protoze slo-
venskych ¢lenl spole€nosti po bratislavské konferenci GSGM pfibylo a zacina se vytisku
nedostavat. Prof. DoSkar pfislibil toto zajistit, i doplnit pfipadné chybéjici vytisky minulych
Cisel.

Prof. Tomaskou bylo potvrzeno, Ze Edukaéni seminar v r. 2022 vzhledem ke konfe-
renci nebude.

Dr. Sember se dotazal, zda v souvislosti s nedavnym umrtim ¢lena GSGM doc.
Pikalka bude v pfistich IL zvefejnén jeho medailonek. Za timto u¢elem bude dr. Kocovou
osloven prof. Zadrazil a dr. Semberem bude osloven doc. Jifi Kral z Katedry genetiky a
mikrobiologie PfF UK v Praze.

Po vyCerpani diskuznich pfispévku prof. DoskaF schuzi vyboru ukoncil a podékoval véem
pfitomnym za ucast.

Zapsala: D. Hola



GENETICKA KONFERENCE

GSGM 2022
a XXIX. Genetické dny

5.-7.Fijna 2022, pod zastitou dékana PfF MU
Konference probéhne v prostorach

zamku Slavkov, historické dominanté

v blizkosti jihomoravské metropole

Mendel 200

Konference se kona v roce
Dﬁ'eiita’ data dvoustého vyroéi narozeni

® Mendelova
univerzita

Doprovodny program

G. J. Mendela, vyjimec¢ného védce,

1.6.2022 Spuiténi registrace ktery formulaci zékon( dédi¢nosti
polozil zaklady genetiky, a jehoz
Zivot a badani jsou nerozlu¢né

15.7.2022 Konec zvyhodnéné registrace
25.8.2022 Deadline pro zaslani abstraktt spjaty s Brnem
10.9.2022 Deadline pro pfihlaseni

Adresa: Geneticka spole¢nost Gregora Mendela, z.s. ;
Prirodovédecka fakulta Masarykovy univerzity 0
KotléFska 267/2, 602 00 Brno

Odborny program

Konference je urc¢ena nejen pro ¢leny GSGM a tcastniky
tradi¢ni konference Genetické dny, ale také pro zédjemce
o genetiku z 3ir§i odborné vefejnosti a studenty, ktefi
budou mit moznost prezentovat vysledky své védecké
prace v kratdich pfednaskdch a v posterové sekci
Kontakt s ocenénim nejlepsich prispévka. Na konferenci budou
slavnostné predany diplomy ¢estnym élentim GSGM.

Spolecensky vecer
Prohlidka zamku Slavkov
Exkurze na Slavkovska bojisté

Plenarni pfednasky: Uvodni slovo K jeho vyroéi”
(J. Relichovad), Interdisciplinarni vyzkum ostatkd
G. J. Mendela (E. Drozdova), Jak vypadam? Zep-
tej se mé DNA (P. Lizal)

Sedm odbornych sekci s pfednaskami pfednich
odbornikt z Ceské a Slovenské republiky na té-
mata: Nové trendy v genetice, Pfinos genetiky
pro soucasnou medicinu a Genetika a evoluce
Studentské piednasky, prezentace posterd,
pfredani Ceny Genetické spole¢nosti Gregora
Mendela a pfednaska vyherce této ceny

vy
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Program konference GSGM 2022 a XXIX. Genetickych dnti
Slavkov u Brna, 5. = 7. ¥ijna 2022 (hlavni pfedndsky: Historicky sél zamku)

Stieda 5. 10. 2022 |
15:00 - 16:45 Registrace + vyvéseni poster(
16:45 - 17:00 Zahdjeni konference — tivodni slovo predsedy GSGM
Sekce 1: Uvodni prednasky (pfedsedajici: prof. RNDr. Jan Smarda, CSc.)
prof. RNDr. Jifina Relichova, CSc. — ,,K jeho vyro&i
doc. RNDr. Eva Drozdovd, CSc. — Interdisciplinarni vyzkum ostatk( G. J. Mendela
RNDr. Pavel Lizal, Ph.D. — Jak vypaddam? Zeptej se mé DNA
18:30 - 20:00 Welcome Drink (Rubensiyv sél a pfilehlé prostory)
Cturtek 6. 10. 2022
8:00 - 8:30 Registrace + vyvéseni postert
Sekce 2: Nové trendy v genetice (predsedajici: doc. RNDr. Petr Kuglfk, CSc.)
prof. RNDr. Jana Smardovd, CSc. - Nov4 biologie
Megr. Pavel Tomanédk, Ph.D. - Evoluce morfogeneze
doc. RNDr. Sabina Sevéikova, Ph.D. — Nekdéduijici, ale duleZité molekuly RNA
10:00 - 10:20 Coffee break
Sekce 3: Pfinos genetiky pro souéasnou medicinu (predsedajici: prof. RNDr. Ales Knoll,
Ph.D.
pr)of. MUDr. Milan Macek, DrSc. — Genetika vzacnych onemocnéni
RNDr. Vladim(ra Vallov4, Ph.D. - Od Mendela k cytogenomice
prof. RNDr. Ondfej Slaby, Ph.D. - Vyznam molekuldrni genetiky pro moderni
medicinu: od pokroéilé diagnostiky po genovou terapii
12:00 - 13:00 Obéd (Divadelni sal + Rubenstv sal)
13:00 - 14:00 Prohlidka zamku (45 min.)
Sekce 4: Genetika a evoluce (pfedsedajici: prof. Ing. Tomas Urban, Ph.D.)
Mgr. Alexandr Sember, Ph.D. - Aktudini pfedstavy evoluce pohlavnich chromozémii:
co ndm prozradily ryby
14:15 - 15:45 doc. RNDr, Peter Pristas, CSc. - Redukcia genému niektorych halofilnych
proteobaktérii
Megr. Filip Cervendk, PhD. - Mechanizmus ko-evoliicie telomérovych repeticif
a teloméry-viaZucich proteinov kvasiniek
15:45 - 16:00 Coffee break
16:00 - 18:00 Sekce 5a: studentské prednasky (pfedsedajici: doc. RNDr. Dana Hold, Ph.D.)
Sekce 5b: XXIX. Genetické dny - pfednésky Géastnik (pFedsedajici: prof. RNDr. Ale$ Knoll,
16:00 - 17:45 Ph.D.)
(sekce bude probfhat paralelné se sekci 5a; Rubens(iv sél)
17:45 - 18:00 Jedndni Géastnik( Genetickych dnii (Rubensiiv sél)
16:00 - 19:00 Prezentace poster( (pfilehlé chodby k Historickému sélu)
18:00 - 18:50 Valné shromdzdéni GSGM (¢lenové GSGM)
19:00 - 22:00 Spolecensky vecer (Jizdarna zamku Slavkov) + pfedani diplomi éestnym &leniim GSGM
Patek 7. 10. 2022

17:00 - 18:30

8:30 - 10:00

10:20 - 12:00

Sekce 7: Varia z genetiky (predsedajici: prof. RNDr. Lubomir Tomé3ka, DrSc.)

prof. PharmDr. Alena Sumovd, DSc.- Ontogeneticky vyvoj biologickych hodin savci

Mgr. Stanislav Kyzek, PhD. - Genotoxicky potencial nizkoteplotnej plazmy aplikovanej
na biologicky material

RNDr. Linda Petijova, PhD. - Bioinformatickd identifikdcia a charakteristika
polyketidovych biosyntetickych génovych klastrov v genémoch endofytickych hib

10:30 - 11:00 Coffee break

Sekce 8: Vyhldseni soutéze o nejlepsi poster, pfeddni Ceny GSGM
Prednaska vyherce ceny GSGM (30-40 min.)

12:30 Ukonéeni konference

9:00 - 10:30

11:00 - 12:30

13:00 - 15:00 Exkurze na Slavkovska bojisté (pro zajemce)




VYUCTOVANiI HOSPODARENiI GSGM OD 1.1.2021 DO 31.12.2021 ZA CR

Zustatek k 31.12.2020 33954,04 K¢
z toho na uctu KB 33182,04
v pokladné 772,00
Pfrijmy v obdobi 16200,00 K¢
Clenskeé prispévky (16200,- K&):
z toho placené na ucet KB 16200,00
placené hotové 0,00
Vydaje v obdobi 9740,50 Ké
poplatky bance za vedeni uctu a polozky 863,00
faktura za pronajem mistnosti (spolkovny) 4900,50
faktura za tisk IL 3977,00
Zustatek k 31.12.2021 40413,54 K¢
z toho na uctu KB 39641,54
v pokladné 772,00

VYUCTOVANI HOSPODARENI GSGM OD 1.1.2021 DO 31.12.2021 ZA SR

Zustatek k 31.12.2020 1118,81 EUR
z toho na uctu Tatra banky 458,92
v pokladné 659,89
Pfrijmy v obdobi 105,00 EUR
Clenské prispévky
Vydaje v obdobi 99,60 EUR
poplatky bance za vedeni uctu 94,60
kancelarské potfeby 5,00
Zustatek k 31.12.2021 1124,21 EUR
z toho na uctu Tatra banky 429,32
v pokladné 694,89

Zpracovali: Ale$ Knoll (za CR) a Miroslava Slaninovéa za (SR)



Vyhlaseni vitéze Ceny GSGM pro rok 2022

Vybor GSGM obdrzel v pozadovaném terminu celkem 6 pfihlaSek do soutéZze o Cenu
GSGM. Prihlasky jednotlivych uchazec¢l byly vyhodnoceny péti¢lennou komisi, ktera byla
k tomuto u€elu ustanovena na online schizi vyboru 5.5.2021. Komise pfi posuzovani
pfihladek brala v uvahu jako hlavni kritéria zejména ucelenost a tématickou provazanost
pfedloZzeného souboru publikaci, po€et publikaci a jejich typ, IF ¢asopisu a jeho pofadi v
kategorii WOS, velikost autorského kolektivu a pofadi uchazece v tomto kolektivu (v€etné
ohledu na prvoautorstvi, sdilené prvoautorstvi nebo skute¢nost, Ze uchazeC je ko-
respondujicim autorem) a ohlas/vyznamnost praci ve védecké komunité v dané oblasti
vyzkumu (pocet citaci). Na zakladé tohoto vyhodnoceni komise doporucila ¢lenim vyboru
stanovit nasledujici pofadi soutézicich:

1. misto Mgr. Jifi Pospisil, Ph.D., Mikrobiologicky ustav AV CR,v. V..
2. misto Mgr. Véaclav Seda, Ph.D., Masarykova univerzita, CEITEC

3. misto Mgr. Petra Sudzinova, Ph.D., Mikrobiologicky Gstav AV CR, v.v.i.
4.az 6. misto Mgr. Stanislav Kyzek, Ph.D., Prirodovedecka fakulta, Univerzita

Komenského v Bratislave; Ing. Dita MuSalkova, Ph.D., 1. Iékafska
fakulta, Univerzita Karlova, Praha; Mgr. Jakub Cervenka, Ustav
zivocCisné fyziologie a genetiky AV CR, v.v.i., Libéchov

Vybor GSGM s timto pofadim soutézicich souhlasil. Vitézem soutéze se tedy stal Mgr.
Jifi Pospisil, Ph.D. Blahopfejeme!

Vybor GSGM



Volby do vyboru a funkce revizora uc¢tit GSGM pro obdobi 2023-2025

Ve dnech 5.-20. kvétna se uskutecnila volba ¢lent vyboru GSGM a revizoru ucti GSGM
pro funkéni obdobi 2023-2025. V pfedem stanoveném obdobi byli vSichni ¢lenové GSGM,
ktefi tvofi valné shromazdéni spolku, vyzvani k podavani navrhi kandidatd do nové
volenych organi GSGM. Ke schvaleni bylo volebni komisi (Repkova, Vallova,
Wayhelova) pfedlozeno 12 navrh( na kandidaty do vyboru GSGM (8 z Ceské republiky,
4 ze Slovenska) a 2 navrhy na revizory Gét (1 z Ceské republiky, 1 ze Slovenska). Volby
probéhly elektronickou formou s vyuZitim hlasovaci platformy Election Runner; ti Clenové
GSGM, ktefi nemaji e-mailovou adresu, obdrzeli hlasovaci listky poStou a mohli stejnym
zpusobem i hlasovat. Volebni komise po secteni vSech odevzdanych platnych hlasu
konstatovala, Ze hlasovalo celkem 62 osob, celkem bylo pro jednotlivé ¢leny nového
vyboru odevzdano 521 hlasu. Do nového vyboru byli v pofadi podle poc&tu hlast zvoleni:
Toméaska, Hola, Knoll, Lizal, Seda, Slaninova, Sevéovitova, Cellarova, Sember,
Sevéikova, Urban. Revizory uétd byli zvoleni Masek (za Ceskou republiku) a Prochazkova
(za Slovensko). Novy vybor bude uveden do funkce na podzimni Genetické konferenci
GSGM, ktera se bude konat 5.-7.10.2022 ve Slavkové u Brna, a zahgji svoji ¢innost od
1.1.2023.

Za vybor GSGM
D. Hola



Vzpominka na genetika Petra Pikalka

Doc. RNDr. Petr Pikalek, CSc. (*3. ¢ervna 1943 - 118. ledna
2022) pochazel z jiznich Cech. Narodil se ve Strakonicich
jako nejmladsi ze tfi déti. Rodina se pozdéji pfestéhovala do
| Ceskych Budséjovic, kde Petr absolvoval jedenactiletku. Jeho
détstvi bylo poznamenano smrti otce. V roce 1961 pfichazi
| do Prahy na Pfirodovédeckou fakultu Univerzity Karlovy, na
niz se zaméfil na genetiku pod vedenim doc. J. NeCaska,
' ktery byl Spickovym specialistou a Zakem zakladatele Ceské
genetické povalecné skoly, prof. K. Hrubého.

Po absolvovani studii v roce 1966 zUstal Petr Pikalek
na Prfirodovédecké fakulté, na niz postupné pulsobil jako
technik, asistent, odborny asistent a docent. Tézistém vé-
decké prace Petra Pikalka byla genetika bakterii a hub a
experimentalni mutageneze u téchto organismu. V téchto oborech byl prikopnikem no-
vych metod a pfistupl. K jeho oblibenym modeliim patfily stopkovytrusné houby Schizo-
phyllum commune a Phanerochaete chrysosporium. NejcitovanéjSi prace se tykala para-

vvvvvv

CasopisUl, Nature. Petr Pikalek vedl fadu studentd, vyu€oval genetiku a mikrobialni geneti-
ku. Jeho pfirozenosti bylo pomahat studentim ve studiu, fesit jejich problémy a podporo-
vat mladsi kolegy v jejich odborném ristu. Byl také aktivnim popularizatorem védy. V
Sedesatych letech napsal spolu s J. NeCaskem Zaklady genetiky (1968). Pfirucka byla ve
své dobé dulezitym zdrojem informaci o genetice pro Sirokou vefejnost. Tato disciplina
byla v padesatych letech v sovétském bloku povaZzovana za pavédeckou a relevantnich
informaci o genetice tehdy v Ceském jazyce mnoho nebylo. V sedmdesatych letech nasle-
dovala pfepracovana a doplnéna pfirucka B.C. Sokolovské Genetika v pfikladech, ktera
se pouzivala jako doplhkova u€ebnice na gymnaziich. Pozdéji participoval jak na stfedo-
Skolskych (CviCeni z biologie pro gymnazia, Biologie pro stfedni pedagogické Skoly) tak i
vysokoskolskych ucebnicich biologie (Obecna biologie, Novy prehled biologie). S tim se
pojilo usili o standardizaci ¢eského genetického a molekularné biologického nazvoslovi.
Byl spoluautorem Ceského genetického nazvoslovi (1971) a Zakladni terminologie mole-
kularni genetiky (1990). V devadesatych letech uvefejnil v popularné biologickém cCaso-
pise Ziva obsahly Geneticky slovnik, ktery vychazel na pokraovani. Recenzemi reagoval
na nove, zajimavé knihy z oblasti genetiky.

Velmi vyznamné byly také organizaéni aktivity Petra Pikalka. Po roce 1989 proSel
fadou funkci, ve kterych se zaslouZil o rozvoj Pfirodovédecké fakulty Univerzity Karlovy a
poté Fakulty agrobiologie, potravinovych a pFirodnich zdroji (FAPPZ) Ceské zemédélské
univerzity v Praze. V ramci Pfirodovédecké fakulty plsobil jako vedouci vyzkumné skupi-
ny, vedouci katedry genetiky a mikrobiologie, prodékan, ¢len védecké rady a predseda
oboroveho studia Genetiky, molekularni biologie a virologie (spole¢né pro PFirodoveé-
deckou fakultu a lékafské fakulty UK). Po odchodu z Pfirodovédecké fakulty vedl katedru
genetiky a Slechténi na FAPPZ Ceské zemé&délské univerzity (2008-2010), ptisobil téz
jako ¢len védecké rady FAPPZ a ¢len oboroveého studia Rostlinné biotechnologie na téze
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fakulté. Své odborné kvality, pedagogické zkuSenosti a organizacni schopnosti zurocil i v
fadé dalSich funkci. Byl mistopfedsedou Genetické spoleCnosti Gregora Mendela, pfed-
sedou Cs. federalni oborové rady doktorského studia Mykologie, ¢lenem uzsiho pfed-
sednictva koordinacni rady doktorského studia Biomediciny (spoleéné pro Univerzitu
Karlovu a AVCR) a &lenem védecké rady Fyziologického ustavu AVCR. Podilel se na
zalozeni a Cinnosti neziskové organizace Biotrend (dnes Biotrin), ktera Sifi a koriguje
informace o modernich biotechnologiich.

Celozivotni oporou byla Petrovi Pikalkovi jeho Zena Johanna, se kterou se sezna-
mil na Pfirodovédecké fakulté UK. Vychovali Sest déti, po odchodu do dlichodu se tésil
ze 13 vnoucat a 3 pravnoucat. Petr Pikalek byl vSestrannou osobnosti s mnoha zajmy.
Byl aktivnim véficim ve farnosti sv. Jakuba v Praze — Petrovicich. V mladi aktivné sporto-
val (hokej, lehka atletika, tenis, plavani), vénoval se také mykologii, kaktusim, hudbé,
svétové kuchyni a Cetbé. Jeho oblibenym souasnym autorem byl Marek Orko Vacha,
spisovatel, teolog a biolog.

Petr Pikalek zanechal v Ceské genetice vyraznou stopu. Na jeho prace navazaly
dalSi studie z oblasti genetiky a molekularni biologie bakterii a hub. Jeho odkaz Ize spatfo-
vat i v popularizaci genetiky jako jednoho z pilifi souasné biologie a ve sluzbé spolec-
nosti.

doc. RNDr. Jifi Kral, Dr.
Pfirodovédecka fakulta Univerzity Karlovy

Autor dékuje za cenné informace a podklady rodiné doc. Pikalka a kolegim.
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Daniel J. Fairbanks: Gregor Mendel - his life and legacy

Eva Matalova

Centrum Mendelianum, Moravské zemské muzeum, Zelny trh 6, 659 37 Brno

’: H ': G U Ke 200. vyroci J. G. Mendela vychazi fada publikaci, zejména
ths L1F ERNE LE\éAClY{ formou ¢lanka, ale objevuji se také cenné knizni tituly. Jednim
5 wInT ' Z nich je krpha Gregor Mendel: h,/s,l/fg and legacy, kterou
l\/ E N\B{\ po) napsal Daniel J. Fairbanks a vydava ji Prometheus Books.
{ ey - Profesor Daniel Fairbanks pusobi na univerzité v Utahu v USA

N (www.uvu.edu). V centru jeho zajmu je evolu¢ni biologie a
genetika, ale také historie a rozvoj védy v mezinarodnim kon-
textu a védecké vzdélavani. Odkazu J. G. Mendela se vénuje
uz pres Ctvrt stoleti, inspiraci mu byla navstéva Mendeliana a
setkani s tehdejsi vedouci, Dr. Annou Matalovou, coz autor
zmifuje v uvodu své knihy. Po Uvodu nasleduje deset kapitol,

které zahrnuiji:

‘ | 4
! .
L W

A

1) From Poverty to Priesthood

2) A Community of Scholars

3) The Evolution of a Scientist: Mendel in Vienna

4) The Methodical Origins of a Masterpiece

5) Mendel’s First Presentation, February 8, 1865: Mathematical Elegance
6) Mendel’s Second Presentation, March 8, 1865: A Momentous Theory
7) Mendel and Darwin

8) The Steadfast Scientist

9) The Resolute Abbot

10) The Rediscovery.

Knihu uzavira epilog, autorovy poznamky a v pfiloze anglicky pfeklad Mendelovy prace
Pokusy s hybridy rostlin.

Daniel Fairbanks je nejen védec a ucitel, ale také umélec. Busta J. G. Mendela, kterou
vytvofil u pfilezitosti 150. vyroCi Mendelovy pfednasky v Brné, je k vidéni v Mendelianu
MZM, kterému ji vénoval. Umélecky talent autora umoznil dopinéni textu jeho knihy o
jedine¢né kresby. Daniel Fairbanks je nositelem Mendelovy pamétni medaile MZM a také
¢lenem mezinarodniho Mendelova tymu Mendeliana MZM a podili se na pfipravach akci
k pfipomenuti 200. vyroCi narozeni Johanna Mendela. Osobné se aktivné zu&astni brnén-
skych akci pofadanych Mendelianem MZM Brno k 200. vyroCi Mendelova narozeni. Jste
srde¢né zvani!
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Obr. 1: Mendellv rodny diim — autorova kresba v knize

=

Obr. 2: Profesor Fairbanks pfi pfevzeti Mendelovy pamétni medaile v Brné v roce 2017
a busta Mendela, kterou vytvofil pro Mendelianum MZM Brno
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ZE SVETA GENETIKY

Mendel Team pfFipomina 200. vyroc¢i narozeni J.G. Mendela po celém svété

Eva Matalova

Centrum Mendelianum, Moravské zemské muzeum, Zelny trh 6, 659 37 Brno

Konsolidace Mendelova tymu byla zahajena po mezinarodni konferenci Mendel Forum
2015, kterou poradalo Mendelianum MZM se svymi partnery ke 150. vyro¢i Mendelovy
prednasky o Pokusech s hybridy rostlin. Soucasti akce byla mezinarodni inaugurace
Centra Mendelianum, které kromé védeckého a navstévnického centra zahrnuje také
Mendelovu Skolu (Obr. 1).

Obr. 1: Centrum Mendelianum MZM Brno — Sedesat let aktivni €innosti v pfimé navaznosti
na Mendelovu védeckou spole¢nost v jejich historickych prostorach.

Informacéni listy GSGM, 2022, 57: 14 - 16
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Mendel Team je primarné ur€en pro zastupce zemi, do jejichz mést byla rozeslana
Mendelova prace, ktera vysla formou clanku v Casopise Verhandlungen des natur-
forchenden Vereines in Brinn v roce 1866, coz se tyka dvou desitek dnesnich stata.
Mendel Team je centralizovan v Brné, do panelu kliCovych reprezentantl patfi zastupci z
Rakouska, kde Mendel studoval a kam Casto dojizdél i pozdé&ji, ale také dalSich zemi,
které Mendel navstivil. Spoluprace s Rakouskem probiha také prostfednictvim Mendelovy
spolec¢nosti (Gregor Mendel Gesellschaft). Intenzivni je kooperace se Spojenymi staty
americkymi, napf. se zastupci z lllinois (Obr. 2), kde je lokalizovan archiv s fadou original(
tykajicich se Mendela. Silnou evropskou pétkou Mendel Teamu jsou Némecko, Francie,
Velka Britanie, Nizozemsko a Italie. Do tymu jsou dale zafazeni ,ambasadofi“ dalSich casti
svéta, a to pfedevsim reprezentanti Japonska a jejich Japan Mendel Society a zastupci
Australie.

Obr. 2: Robert C. Karn a Christina M. Laukaitis, ambasadofi Mendel Teamu v USA, pfi jedné
ze svych navstév v Brné.

Pfedstavitelé Mendel Teamu se schazeji u pfilezitosti mezinarodniho Mendelova
dne, ktery se kona kazdoroCné 8. bfezna, tedy v den vyroCi prvni casti Mendelovy
pfednasky v Brné v roce 1865. LetoSni roCnik byl zaméfen na diskusi spoluprace a
programu akci pofadanych k 200. vyroCi narozeni J.G. Mendela. Nékteré uz uspésné
probéhly (Obr. 3), na dalSi se muzeme tésit!

Aktuality najdete na www.mendelianum.cz
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QS‘ Peter van Dijk @PeterJvanDijk1 - Jun 8

Celebrating Gregor Mendel’s 200th birth year! Today
we had the Mendel200 symposium in Wageningen, The

= Netherlands. More than 120 participants. Celebrated
with Mendel print cakes!!!

Obr. 3: O prubé&hu €ervnového Mendelova minisymposia v Nizozemsku informoval Peter Van
Dijk, tamni ambasador Mendel Teamu.

Prof. RNDr. Eva Matalova, Ph.D. (e-mail: matalova@iach.cz) je védeckou
pracovnici Ustavu Zivogisné fyziologie a genetiky Akademie véd CR, v.v.i.,
profesorkou na Fakulté veterinarniho Iékafstvi VFU Brno a dlouholetou
spolupracovnici Mendeliana MZM Brno, kde je také odbornou garantkou
projektd Mendelianum — atraktivni svét genetiky a Mendelova interaktivni
7 Skola genetiky (www.mendelianum.cz).
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Represia génovej expresie zavisla od homologickej rekombinacie

Alexandra Pitelfova

Ustav biochémie a genetiky Zivo&ichov, Centrum biovied, Slovenska akadémia vied

V priebehu evolucie si eukaryoty vyvinuli dve hlavné drahy zodpovedné za opravu
dvojvlaknovych zlomov poc€as mitotického delenia buniek: spajanie nehomologickych
koncov a homologicku rekombinaciu. V procese homologickej rekombinacie, kedy do-
chadza k oprave posSkodenia na zaklade homologického templatu, hraju ddlezitu ulohu
helikazy — enzymy, ktoré rozpletaju dvojvlaknova DNA a otvaraju jej Strukturu, ¢im sa
stava dostupnejSou pre opravné faktory. Rovnako su helikazy délezité aj poCas terminacie
opravy, kedy rozpletaju intermediaty vznikajuce medzi poSkodenou DNA a jej homolo-
gickou oblastou v gendme. Pre spravnu lokalizaciu helikazy Fbh1 v procese opravy dvoj-
vlaknovych zlomov v bunkach nasho modelového organizmu — kvasinky Schizo-
saccharomyces pombe, je potrebny protein Dbl2 (Polakova a Molnarova a kol., 2016).

Nas najnovsi vyskum ukazal, ze u kvasiniek S. pombe s deléciou génu dbl/2
dochadza k zvySenej expresii viac ako 500 lokusov, lokalizovanych najma v subtelome-
rickych oblastiach, antisense transkriptov a v blizkosti LTR retrotranspozénov, ktoré
predstavuju takzvané mobilné elementy gendmu. Porovnanie expresnych profilov dalej
ukazalo, Ze protein Dbl2 potlaca expresiu rovnakych génov ako histén Saperonovy kom-
plex HIRA. Zaujimavé je, ze nepritomnost proteinu Dbl2 dokaze obnovit spravnu hladinu
expresie v oblasti centromér, ktora je zmenena u HIRA mutantov. To naznacuje, ze
protein Dbl2 by mohol pdsobit v drahe utimovania expresie DNA pred proteinovym kom-
plexom HIRA (Misova a Pitelova a kol., 2021).

Defekt v aktivite HIRA komplexu sa prejavi aj na urovni nukleozomov. Bolo
ukazané, Ze delécia génov kodujucich podjednotky HIRA komplexu (hip1, sim9, hip3,
hip4) je sprevadzana zmenou frekvencie a pozicie nukleozémov najma na 3‘ koncu HIRA-
regulovanych génov a LTR retroelementov (Gal a kol., 2015). Zaujimavé je, Ze delécia
geénu dbl2 nemeni poziciu nukleozoémov, avsak ovplyvriuje ich frekvenciu v okoli zaciatkov
transkripcie, tzn. na 5’konci otvorenych Citacich ramcov. Frekvencia nukleozomov v okoli
zaciatkov transkripcie je u db/2 mutanta, v porovnani so Standardnym kmernom, zvysena,
¢o naznacuje ulohu proteinu Dbl2 v ich destabilizacii. Tento kontrast nukleozémovych
profilov HIRA mutantov a db/2 mutanta m6zZe naznacovat ich vzajomnu suhru v procese
udrziavania celkovej spravnej chromatinovej Struktury vybranych oblasti v genbme S.
pombe (Misova a Pitelova a kol., 2021).

Taktiez sme ukazali, Ze nielen protein Dbl2, ale aj dalSie proteiny zapojené do
homologickej rekombinacie, napr. Fbh1, Rad51, Mus81 a Rad54, sa zucastnuju rovnakej
molekularnej drahy veducej k utlimovaniu génovej expresie (Misova a Pitelova a kol.,
2021). V sucasnosti stale nepozname molekularny mechanizmus, ktory sa ukryva za nami
popisanym javom, avSak v nasej praci sme prvykrat priniesli dokaz o existencii prepojenia
medzi homologickou drahou opravy DNA, zmenou génovej expresie a aktivitou histon Sa-
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peronového komplexu HIRA, ktory bol donedavna spajany prevazne s ukladanim nukleo-
zomov po transkripcii, silencingom promaotorovych oblasti alebo s utimovanim aktivity
retrotranspozénov, ktoré predstavuju evoluéné pozostatky virusovej infekcie (Greenall a
kol., 2006; Anderson a kol., 2009; Gal a kol., 2015).

Retroelementy patria vdaka svojmu repetitivnemu charakteru k tzv. tazko repliko-
vatelnym oblastiam gendmu, ktoré spomaluju alebo az zastavuju replika¢né vidlice. Re-
plikacna vidlica, ktora nie je schopna pokraCovat a replikovat' takuto oblast, sa stava
substratom pre vazbu réznych opravnych faktorov, ktoré ju stabilizuju, brania jej kolapsu
a napomahaju jej restartu (Lambert a kol., 2010; Cortez, 2015; Nguyen a kol, 2015). AvSak
aby nedochadzalo ku koliziam €i uz s inymi replikacnymi vidlicami alebo s celou transkrip-
¢nou masinériou, je pravdepodobne potrebné zvysSit uroveni kondenzacie chromatinu
okolitych oblasti, Co zaroven aj negativne ovplyviiuje uroven génovej expresie okolitych
oblasti. Predpokladame, ze prave v tomto kroku by mohol zohravat' ulohu HIRA komplex
(Obr. 1).

Vyskum v tejto oblasti je dblezity najma z hladiska fudskych ochoreni, pretoze
HIRA komplex sa podiefa na inaktivacii infekcie a aktivacii imunitnej odpovede voci
réznym druhom virusov (napr. virus HIV &i herpes simplex virus) (Placek a Berger, 2010;
Gallastegui a kol., 2011). NavySe, naruSena funkcia ludského homoléga nami Studované-
ho proteinu, helikaza ZGRF1, vedie v kombinacii s defektnou opravou DNA poskodeni ku
vzniku nadorovych ochoreni s pomerne zlou prognézou (Ge a kol., 2020). Objasnenie
procesov suvisiacich s opravou poskodeni DNA by tak mohlo napoméct nielen lepSiemu
pochopeniu molekularnej podstaty vzniku tychto ochoreni, ale aj pri navrhu novych lie€iv
a terapeutickych pristupov veducich k lepSiemu prezivaniu pacientov s onkologickymi

hard-to-replicate sitessuch as LTR
v
homologous recombination proteins
;
HIRA-dependent nucleosome reassembly
;
repression of gene expression

Obr. 1: Model utimovania génovej expresie v tazko replikovatelnych oblastiach genému,
ako su aj LTR elementy. Takéto oblasti v bunkach Standardného typu spbésobuju pocas replikacie
zastavenie alebo kolaps replikacnej vidlice, ¢o je sprevadzané tvorbou jednovlaknovych
a dvojvlaknovych zlomov DNA. Nasledne proteiny homologickej rekombinacie v spolupraci
s HIRA komplexom pravdepodobne obnovia v tychto oblastiach Strukturu chromatinu, ¢o vedie k
potlaCeniu expresie.
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Genotoxicky potencial nizkoteplotnej plazmy aplikovanej na r6zne biologické
modely

Stanislav Kyzek

Katedra genetiky, Prirodovedecka fakulta, Univerzita Komenského, Mlynska Dolina,
llkovi€ova 6, 842 15 Bratislava

Termin plazma sa vo vede pouZiva uZz takmer jedno storoCie, ale jej vplyv na biologické
systémy sa zacal skumat’ aZ v poslednych desatroCiach. NajvyznamnejSimi a najpresku-
manejSimi su jej dekontaminacné ucinky. Plazma dokaze efektivne inaktivovat' Siroké
spektrum bakterialnych druhov, €o ju predurcuje k mnohym praktickym aplikaciam. De-
kontaminacné ucinky boli prvotnou motivaciou pri vyuZiti plazmy v pofnohospodarstve.
Inaktivacia mikroorganizmov pomocou plazmy totiz vedie k zniZzeniu mnoZstva pouZzitych
moridiel pri predsejbovej tprave semien, co v konecnom dbsledku Setri Zivotné prostredie.
Necakanym pozitivom semien oSetrenych plazmou je ich lepSia zmacavost, ktora vedie k
rychlejSiemu a efektivnejsiemu kli¢eniu. Kombinaciou tychto pozitivnych ucinkov plazmy
na semena rastlin sa plazma mézZe v buducnosti stat' ,zelenou” technolégiou v polno-
hospodarskej praxi. Plazma vSak predstavuje pre organizmy stres, s ktorym sa ich bunky
musia vysporiadat. Okrem toho, Ze obsahuje rézne nabité Castice ¢i UV Ziarenie, jej
sucastou su aj reaktivne formy kyslika a dusika, ktoré mézu oxidovat vSetky ddlezité bio-
makromolekuly, vratane DNA. Napriek dblezitosti molekul DNA v bunke sa vSak len malo
Studii venuje potencialnym genotoxickym ucinkom plazmy.

Plazma je agens, ktory tvoria rozlicné zloZky, akymi su nabité Castice, UV Ziarenie, teplo,
fotdny alebo reaktivne formy kyslika a dusika (RONS). Na zaklade strednej energie Castic
sa plazma rozdeluje na vysokoteplotnu a nizkoteplotnu. Za nizkoteplotnu plazmu povazu-
jeme taku plazmu, ktorej stredna energia nabitych Castic je nizSia ako 100 eV, ¢omu
prislucha teplota niZ8ia ako 1 MK (Moisan a kol., 2001). Nizkoteplotna plazma sa dalej na
zaklade teploty elektronov, iGnov a neutralnych Castic rozdeluje na termalnu a netermalnu
(nerovnovaznu, studenu). V termalnej plazme je teplota elektrénov, iénov a neutralnych
Castic rovnaka, takZe teplota plynu je velmi vysoka, ¢o obmedzuje vyuZitie tohto typu
plazmy. V netermalnej plazme sa vSak zohrievaju len mensSie elektrony, ktoré dosahuju
vySSie teploty ako idny a neutralne Castice. Rozdiely v ich hmotnosti su teda prilis velke,
pricom elektrony m6zu mat teplotu niekolko tisic az desattisic stupniov Celzia, ale celkova
teplota plazmy je na urovni izbovej teploty (Nehra a kol., 2008). To umoziuje vyuzitie
netermalnej plazmy aj na oSetrenie termosenzitivnych alebo biologickych materialov.

V subore publikacii, ktory bol oceneny Specialnou cenou dr. Ludmily Sedlarovej-
Rabanovej, sme sa venovali najma vplyvu plazmy a plazmou oSetrenej vody na rastlinny
material, priom sme sledovali jej pozitivne, ale ja potencialne negativne ucinky. V praci
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Petkova a kol. (2021) sme sledovali vplyv NTP generovanej vo vzduchu, kysliku alebo
dusiku pomocou difuzneho koplanarneho povrchového bariérového vyboja (DCSBD) na
semena jaCmena siateho. Z vysledkov prace vyplyva, Zze NTP neznizuje vysoku kli€ivost
semien jaCmena pri expozicnom Case 10 s. So zvySujucim ¢asom ovplyvnenia vSak
kliC¢ivost a dalSie parametre kliCenia (potencial kli¢enia, index kliCivosti) klesli, pricom
najvyraznejsi negativny efekt sme pozorovali pri plazme generovanej v dusiku. Naopak,
NTP generovana vo vzduchu, kysliku aj dusiku mala pozitivny efekt na dynamiku kli¢enia,
nakolko semena ovplyvnené 10 a 20 s Kklicili rychlejSie ako neovplyvnené kontrolné
vzorky. Podobné vysledky sme zaznamenali aj v praci Svubova a kol. (2021), kde sme
plazmou generovanou DCSBD ovplyvnili semena hrachu siateho. Semena hrachu v8ak
boli odolnejSie voci vplyvu NTP v porovnani so semenami jaCmena, nakolko pri
expozi¢nych ¢asoch 10, 20 a 40 s sme v niektorych vzorkach pozorovali mierne zvySenie
viacerych parametrov kli¢enia. EfektivnejSie klicenie semien hrachu a zrychlena dynami-
ka kli¢enia semien jaCmeria po ovplyvneni plazmou su pravdepodobne spdsobené zme-
nami vo fyzikalnych a chemickych vlastnostiach osemenia a povrchu semena. To mbze
viest' k zvySenej hydrofilnosti a permeabilite osemenia a nasledne aj k zvySenému nasa-
vaniu vody semenom (Bormashenko a kol., 2012; Nishime a kol., 2020). NTP v8ak mbze
aktivovat aj lytické enzymy, akymi su glukanazy a proteazy, €o pozitivne vplyva na
klicenie semien. KliCence jaCmena vykazovali zvySenu aktivitu glukanaz pri vSetkych
expozi¢nych €asoch aj pracovnych plynoch a zvySenu aktivitu proteaz pri expozi¢nych
Casoch 10 a 20 s pri vSetkych pracovnych plynoch (Petkova a kol., 2021). ZvySenu aktivitu
proteaz sme pozorovali aj v kliCencoch hrachu siateho po ovplyvneni semien nizko-
teplotnou plazmou (Svubova a kol., 2021). Okrem lytickych enzymov sme v$ak zazname-
nali aj zmeny v aktivite antioxidacnych enzymov superoxid dismutaza a guajakol peroxi-
daza v klicencoch jaémena a hrachu, ¢o dokazuje negativny vplyv RONS na Zivota-
schopnost kligencov (Petkova a kol., 2021; Svubova a kol., 2021). Hoci niz$ie expoziéné
Casy ovplyvnenia plazmou aplikovaného na semena hrachu a jamena vykazovali pozi-
tivny vplyv na parametre kliCenia, rozhodli sme sa zistit, Ci tieto Casy nemaju genotoxicky
potencial. Pomocou kométoveho testu sme zaznamenali narast v tvorbe primarnych po-
Skodeni DNA v kli¢encoch hrachu so zvySujucim sa expozicnym Casom ovplyvnenia
plazmou generovanou vo vietkych pracovnych plynoch, najméa v dusiku (Svubova a kol.,
2021). ZvySenu mieru poSkodenia DNA sme zaznamenali aj v klicencoch jamena, pr-
a kol., 2021). Tieto vysledky dokazuju, Zze plazma méze mat na rézne rastlinné druhy
rozdielny vplyv. V klicencoch jaCmerfia sme navySe pozorovali len mierny narast oxi-
dacnych poskodeni DNA a takmer Ziadne dvojvlaknové zlomy DNA, ¢o nasvedcuje tomu,
Ze poSkodenie DNA je sp6sobené najma tvorbou jednovlaknovych zlomov (O’Connell a
kol., 2011; Alkawareek a kol., 2014; Lee a kol., 2017).

V dalSej Casti praci sme sledovali ucinky vody ovplyvnenej plazmou (PAW)
generovanej prechodovou iskrou alebo tlecim vybojom na rastliny hrachu siateho,
jatmena siateho a kukurice siatej (Kostolani a kol., 2021; Yemeli a kol., 2021). Hoci sme
nepozorovali takmer Ziadne ucinky PAW na parametre kliCenia, v niektorych vzorkach
sme zaznamenali zvySenie aktivity amylaz, dalSich enzymov podporujucich kliCenie.
Okrem toho sme pozorovali zmeny v aktivitdch superoxid dismutazy, peroxidazy a kata-
lazy, ¢o nasvedCuje tomu, Ze vplyvom PAW na bunky posobi oxidacny stres. Ten mbze
byt spdsobeny zvySenym mnozstvo peroxidu vodika, dusitanov a dusi¢nanov, ktoré sme

21



detegovali v PAW. V kli¢encoch hrachu, jaémena a kukurice sme vSak pozorovali len
mierny narast poSkodenia DNA po ovplyvneni PAW.

Okrem vplyvu plazmy na klicenie maju pre pofnohospodarsku prax vyznam aj jej
dekontaminacné ucinky. Plazma generovana pomocou DCSBD vo vzduchu dokazala pri
expozi¢nych ¢asoch 10, 20 a 40 s uplne inhibovat rast vliaknitych hub Fusarium z povrchu
semien hrachu. Naopak, plazma generovana v dusika nemala takmer Ziadny efekt na rast
tychto hub (Svubova a kol., 2021). Dekontaminaény G&inok sme pozorovali aj pri pouziti
vody aktivovanej plazmou generovanou plazmovym jet-om na semenach soje. Tie boli
vystavené ucinkom vody ovplyvnenej plazmou od 5 do 20 min, pri€om uz pri Case 10 min
sme pozorovali redukciu v pocte baktérii E. coli inokulovanych na semena soje. Redukcia
tychto baktérii sa zvySovala s rastucim expozicnym Casom (MoSovska a kol., 2022).
Dekontamina¢né ucinky PAW sme pozorovali aj na klickoch SoSovice po 10 aj 30 min
ovplyvneni pomocou plazmového jet-u. Antimikrobialne uc€inky PAW su pravdepodobne
dosledkom zvySenej koncentracie RONS, ktoré sa v PAW nachadzaju. V nasich experi-
mentoch sme sledovali narast v koncentracii peroxidu vodika, dusitanov a dusi¢nanov
(MoSovska a kol., 2022; Medvecka a kol., 2022), v dalSich pracach sa vsak sledoval vplyv
aj dalSich RONS na zvySenie antimikrobialnych u€inkov (Thirumdas a kol., 2018).

Hoci su ucinky plazmy na prokaryotické bunky intenzivne Studované, len velmi
malo pozornosti sa venuje vplyvu plazmy na jednobunkové eukaryoty. Preto sme sa
rozhodli sledovat vplyv NTP generovanej z argonu pomocou plazmoveého jet-u na kvasin-
ky Schizosaccharomyces pombe, Saccharomyces cerevisiae, Candida parapsilosis a
Magnusiomyces magnusii. Z naSich vysledkov vyplyva, ze uz pri expozi€nom ¢ase 5 min
klesa prezivanie vSetkych druhov kvasiniek pod 40 % v porovnani s neovplyvnenymi
kvasinkami, pricom s rastucim ¢asom ovplyvnenia prezivanie dalej klesa (Siadati a kol.,
2021). Prezivanie kvasiniek dalej klesa aj pri kultivacii 1 a 2 hodiny od ovplyvnenia NTP.
Za znizené prezivanie su pravdepodobne zodpovedné RONS, nakolko sme vo vode, v
ktorej boli kvasinky ovplyvnené, detegovali zvySené koncentracie peroxidu vodika.
Navyse, pH tejto vody bolo velmi kyslé, ¢o nasvedcCuje tvorbe oxidov dusika.

V sucasnosti sa pri asistovanej reprodukcii za u¢elom eliminacie baktérii pridavaju
do ejakulatov antibiotika, ktoré vdak mézu poskodit’ spermie, o mdze viest k neuspesné-
mu oplodneniu (Liversedge a kol., 1996; Khaki a kol., 2015; Fahmy a kol., 2017). Nakolko
aj NTP ma dekontaminacny potencial, chceli sme zistit, ¢i by bolo mozné vyuzit' ju ako
nahradu za antibiotika. V poslednej publikacii, ktora bola su€astou oceneného suboru
prac, sme sa teda venovali vplyvu NTP generovanej vo vzduchu pomocou DCSBD na Zi-
votaschopnost' a kondiciu fudskych spermii (Tvrda a kol., 2021). Zistili sme, Ze pri expo-
ziénych €asoch 15 a 30 s nema nizkoteplotna plazma Ziadne negativne ucinky na Struktu-
ru a funkciu ludskych spermii. AvSak, pri ¢asoch ovplyvnenia 45 a 60 s sme pozorovali
zvySenu tvorbu RONS, €o viedlo k destabilizacii plazmatickej membrany, peroxidacii lipi-
dov, poskodeniu mitochondrii a naslednému znizeniu motility a poSkodeniu DNA spermii.
Z nasej prace vyplyva, Ze spravne nastavenie parametrov oSetrenia fudskych spermii
NTP je nevyhnutné pre jej potencial vyuZzitia v medicinskej praxi.

Vedecka literatura obsahuje mnoho prac, ktoré sa venuju vplyvu NTP na biologicky
material. Drviva vacsina tychto publikacii povazuje NTP za technolégiu s potencidlom
vyuzitia v medicine, potravinarstve alebo polnohospodarstve, ale len minimum z nich sa
zameriava aj na bezpec¢nost jej aplikacie. Z vysledkov nasich prac vyplyva, Ze krucialnym
krokom tejto technoldgie je spravne nastavenie parametrov ovplyvnenia, akymi su pracov-
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ny plyn, expozi¢ny ¢€as, plazmovy zdroj apod., pricom je dolezité maximalizovat’ pozitivhe
ucinky ovplyvnenia a minimalizovat' tie negativne.
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Recenze laboratorniho kurzu popsaném v &lanku: Jurikova K, Sepsiova R, Sevéovitova
A, Tomaska L, DZzugasova V. Implementing CRISPR-Cas9 Yeast Practicals into Biology
Curricula. CRISPR J. 2022 Apr;5(2):181-186. doi: 10.1089/crispr.2021.0125.

Cilena editace genomu pomoci CRISPR-Cas systému pfinaSi doslova revoluci v bio-
technologiich a biomediciné. PouZiti systému CRISPR-Cas pro cilenou mutagenezi bylo
popsano relativné nedavno, v roce 2012. V roce 2020 ziskaly za tento pocin Nobelovu
cenu Jennifer Doudna a Emmanuelle Charpentier. Za 10 let proniklo vyuziti tohoto systé-
mu (a jeho nejriznéjsich modifikaci) do vSech myslitelnych oblasti jak v zakladnim vyzku-
mu, tak v aplikacni sféfe, vCetné biomediciny. Je obtizné si pfedstavit jednodussi systém,
a tak se da predpokladat, Ze vyuzZivani tohoto systému nam néjakou dobu vydrzi. Tézko
také najdeme oblast vyzkumu a aplikaci, kde se nepfedpoklada jeho intenzivni pouZiti.
Proto je naprosto zasadni, aby se studenti pfirodnich véd s touto technologii podrobné a
nejlépe prakticky seznamovali.

Pro editaci genomu pomoci CRISPR-Cas se vyuziva nej¢astéji enzym Cas9, ktery
je schopen rozstépit molekulu DNA, a to v misté, kam je pfesné naveden pomoci kratké
jednofetézcové navadéci molekuly sgRNA, ktera ma sekvenci komplementarni k dané
sekvenci DNA. Rozstépena DNA je nasledné opravena bud prostym spojenim rozstépe-
nych koncu, pfi¢emz €asto dojde k ubrani nebo pfidani nukleotidd, a tedy k mutaci v da-
ném misté. Nebo je opravena podle nabidnutého DNA templatu, ktery je homologicky
k dané sekvenci DNA, ale nese poZzadovanou upravu sekvence. Tim dojde k cilené a spe-
cifické editaci genomu dle potieby.

Naprosta vétSina teoretickych pfednasek o modernich molekularné genetickych
pristupech s nejvétsi pravdépodobnosti seznamuje s technologii editace genomu pomoci
CRISPR-Cas. Casto se studenti zabyvaiji i detailnim protokolem a vlastnim designem edi-
tace, ale jak vSichni vime, neni nad to si metodu skute¢né prakticky osahat, byt zvédavy,
jestli se experiment vydafi, nedoCkaveé Cekat, jaky fenotyp se v mych vzorcich objevi.

Tato technologie byla zavedena do laboratornich cvi€eni za vyuZiti jak bezbunéc-
nych systémda, tak fady modelovych organismu, v€etné bakterii, hlistic, octomilek nebo
Zab. Navrzena cviceni se liSi nejen pouzitym modelem, ale i v jednotlivych krocich cviceni,
kterych se studenti skutecné prakticky ucastni. Limitou se ¢asto stava ¢asova a financni
naro¢nost a dostupnost daného modelu (ne v3echny instituce rutinné vyuZzivaji napfiklad
model octomilky, v CR se vyuziva ve dvou institucich).
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Pracovnikim z Pfirodovédecké fakulty Univerzity Komenského v Bratislavé (tym
ve slozeni Katarina Jurikova, Regina Sep$iova, Andrea Sev&ovitova, Lubomir Toméaska
a Vladimira DZugasova) se podafilo pfipravit laboratorni cvi€eni, které lze zavést na
jakékoliv instituci, neni financné ani ¢asové narocné a lze ho navic ¢asové snadno pfi-
zpusobit. Cvi€eni bylo pavodné vytvofeno pro studenty prvniho ro€niku magisterského
studia genetiky na PfF UK v Bratislavé, ale zvladnou ho absolvovat studenti s teoretickou
znalosti zakladnich technik molekularni biologie (jako klonovani, PCR a sekvenovani) a
zakladnimi dovednostmi v praktickych laboratornich pracich (pipetovani, pfiprava rozto-
ka).

Autofi si kladli za cil, aby experimentalni design cvi€eni zahrnoval vSechny kroky
editace genomu: (1) in silico navrh single-guide RNA (sgRNA), (2) konstrukci vektoru a
bakterialni transformaci, (3) sekvenacni analyzu DNA pfipravenych plazmidu, (4) trans-
formaci bunék kombinaci plazmidu a templatu pro opravu homologni rekombinaci s na-
slednou snadnou a pfimocarou identifikaci editovanych transformantu a (5) rozliSeni mezi
editaci gend pomoci spojeni nehomolognich koncli nebo integraci homologniho templatu,
a to bez nutnosti dalSiho sekvenovani.

Navrzené cviCeni vyuziva model kvasinky Saccharomyces cerevisiae a editaci
genu ADE2 pomoci CRISPR-Cas9. NaruSeni funkce tohoto genu vede k hromadéni
cerveného pigmentu u mutantd, coz Ize snadno pozorovat jako rist razovych kolonii — to
je ta kyzena snadna identifikace editovanych transformant(. Pro transformaci autofi vy-
uzili vektor, ktery nese jak Cas9, tak je do néj mozné vklonovat navrzenou sgRNA. Pro
rozliSeni mezi editaci genu pomoci spojeni nehomolognich koncl a opravou pomoci ho-
mologni rekombinace bez nutnosti sekvenovani pfipravili autofi homologni templat, ktery
vnasi do editované sekvence misto pro restrikEni endonukleazu EcoRI. PCR amplifikaci
pfimo z analyzované razové kolonie (koloniova PCR) a naslednym restrikénim Stépenim
PCR produktu Ize snadno rozliSit mezi dvéma moznymi zpusoby editace genu.

CviCeni je rozdéleno do péti samostatnych ca. tfihodinovych praktickych sekci:

1. In silico navrh sgRNA pro editaci genu ADE2 pomoci online bioinformatickych nastroja.
2. Konstrukce vektoru a transformace bakterii.

3. Analyza sekvenace vytvorenych vektoru, pfiprava homologniho templatu a transforma-
ce kvasinek.

4. Selekce transformantl s uspésnou editaci (rizové kolonie), koloniova PCR a ovéreni
PCR produktu gelovou elektroforézou.

5. Restrikéni Stépeni PCR produktu, rozliSeni editace pomoci gelové elektoroforézy a
zavérecné vyhodnoceni.

Kazda sekce pochopitelné vyzaduje pfedchozi pfipravu vzorkl a reagencii instruk-
tory, nékteré z téchto pfipravnych praci mohou byt ovdem zahrnuty napfiklad do volitelné
aktivity a rozSifit tak cviCeni pro nékteré studenty. Jedna se napfiklad o izolaci plazmidové
DNA nebo sekvenaci pfipravenych vektorll. Nebo je naopak mozné nékteré pfipravné
kroky zjednodusit a vyuzit tak napfiklad jiz pfedem pfipraveny finalni vektor — levnéjsi a
Casové meéné narocna varianta. CviCeni je tedy mozné snadno Casové upravovat dle
potfeby. Cvi€eni je zaroven velmi variabilni v moznostech teoretickych ¢asti — v kazdé
sekci je mozné diskutovat mozné problémy a navrhovat jejich FeSeni — zde je velky prostor
pro konkrétni instruktory cviceni.
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Veskeré reagencie jsou snadno komeréné dostupné a potiebné postupy jsou do-
stupné ve vSech molekularné biologickych laboratofi. Toto cviceni je tedy mozné velmi
snadno zavést v ramci jakéhokoliv molekularné biologického praktického kurzu, je dosta-
te€né komplexni a interaktivni a skute€né umoznuje studentim ,si sahnout* na vSechny
jednotlivé kroky editace genu pomoci technologie CRISPR-Cas.

Naptiklad na PFirodovédecké fakulté JihoSeské univerzity v Ceskych Budé&jovicich
planujeme zavést toto cvi€eni do nasich praktickych molekularné biologickych kurzd, a to
jak na bakalarské, tak magisterské urovni. Technologii CRISPR-Cas sami pouzivame na
editaci genl octomilky Drosophila melanogaster. ACkoliv skvélé genetické nastroje umoz-
nuji velmi efektivni vyuziti této technologie u octomilek, pro praktické studijni kurzy model
octomilky neni tak vhodny, jako pfedkladané cviCeni. Bud' jsou nastroje dovedené do
takoveé dokonalosti, Zze kurz by zahrnoval pfiliS zkracenou demonstraci technologie, tj.
zkfizeni dvou jiz pfedem pfipravenych linii a vyhodnoceni editace, nebo naopak nepomér-
né slozitéjSi a Casové naroCnéjSi pfipravu transgennich linii. Proto velmi vitame, ze
kolegové z Bratislavy pfipravili toto cvi€eni, které je studijnim kurzim Sité na miru a my
ho snadno mlizeme zaveést, ackoliv s kvasinkami sami zkuSenost nemame. Pfiprava tako-
vého cviceni byla skvélym pocinem a cvi¢eni mohu doporucit vSem, ktefi o né€em podob-
ném uvaZzuji ve své praktické vyuce — usetifi mnoho ¢asu s vymyslenim designu cvieni a
jeho zavadénim. Mila Katko a kolegove, diky!
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Perli€ky ze Skolnich lavic
(z pisemnych zkousek z genetiky, PfF UK, Praha, 2013 — 2017)
doc. RNDr. Dana Hola, Ph.D., Katedra genetiky a mikrobiologie, PfF UK, Praha

Dihybrid je organismus obsahuijici buriky dvou radznych druha.

*k%

Geneticky kéd neni dokonaly.

*k*k

,,,,,,

elektrografimetrické chromatografii se konce rozsviti, vytvofi ¢aru a zjistime,
co za nukleotid se pfichitil (pravopis zachovan).

*k*k

Tfibodovy test urCuje vzdalenost mezi chromozémy.

*k%

Caenorhabditis elegans je jednodoma rostlina s oboupohlavnymi kvéty, antheridii
a archegonii.

*k%

Mitochondrialni genom nese informace o syntéze bylkovin nutnych pro fungovani a
tvofeni semiautotrofnich organel.
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Roche ‘ ,\.}5,, |
- Vas partner pro NGS

Roche nabizi ucelené portfolio Spickovych produktii
pro vase NGS projekty a podporu a kvalitu, na kterou se miizete
vzdy spolehnout.

Piiprava DNA knihoven
KAPA HyperPlus - enzymaticka fragmentace
KAPA HyperPrep - mechanickd fragmentace

= Rychlé workflow, malé mnozstvi vstupniho materiélu véetné FFPE vzork(
a >90% mira konverze vzorku do knihovny

= Roche ¢istici kulicky KAPA HyperPureBeads pro maximdlini efektivitu
a KAPA adaptéry pro kompletni a optimalizované workflow

Priprava RNA knihoven

Produkty KAPA RNA HyperPrep

= Priprava knihovny béhem jediného dne véetné nabohaceni mRNA
nebo odstranéni rRNA ze vzorku (ribodeplece)

= Méné pipetovani a vysoké vytézky kvalitnich, komplexnich knihoven

Target Enrichment

NGS data, kterym mdzete vérit.
= Vysokd presnost syntézy hybridiza¢nich sond, jednotnd délka 120 nt

= Optimalizované reagencie a dlouholeté know-how designu panel(
pro nejlepsi nabohaceni

= Maximalni uniformita pokryti @ minimum PCR duplikatd

KAPA HyperExome - nejnovéjsi exomovy panel o kompaktni velikosti 43 Mb.

KAPA Custom TE panels - vlastni panely na miru podle Vasich potieb o velikostech
0,5-200 Mb jak pro lidské vzorky, tak pro vzorky z jinych organismd. Ndvrhy ¢i zmény
muZzete provést kdykoliv sami diky jednoduché online aplikaci KAPA HyperDesign.

Produkty KAPA slouzi k p/ipravé sekvenacnich knihoven nové generace (NGS) a jsou urceny pouze pro vyzkumne acely (Resarch Use Only). Pro vice informaci o
jednotlivych produktech ctéte prosim prbalové \etaky a navody k pouziti pro zvolené workflow, kieré najdete na hitps://goroche.com/cz-elabdoc.

Roche s.r.0., Diagnostickd divize

sequencing.roche.com




