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– první oznámení

14. května 2027 krásné prostředí zámku Lesů ČZU v
Černými lesy tradiční setkání českých a slovenských vědců a zájemců o 
genetiku a molekulární biologii různých organizmů. Snahou organizačního výboru je 
zpřístupnit konferenci širokému okruhu zájemců a zejména pak mladším a začínajícím 
vědeckým pracovníkům a studentům. Na programu tedy budou nejen zvané plenární 
přednášky významných odborníků z vysokých škol a akademických pracovišť, ale i 
kratší přednášky a tradiční prezentace formou plakátových sdělení. Přednášky a 
postery budou věnované aktuálním tématům z nejrůznějších oblastí genetiky a 
molekulární biologie včetně genomiky, epigenetiky, onkogenetiky, cytogenetiky, 

ční genetiky, aplikované lékařské genetiky aj. Zastoupeno bude široké spektrum 
studovaných modelů – , rostliny a živočichové včetně člověka. 

Konference připomene též 35. výročí vzniku GSGM. Je tudíž vhodnou příležitostí pro 
všechny současné i bývalé členy společnosti k uskutečnění přátelských setkání a 
obnovení dřívějších či zapomenutých kontaktů. Konference je ale určena 
všem zájemcům bez ohledu na členství v GSGM. Pro doktorandy a magisterské 
studenty je to skvělá příležitost, jak představit výsledky své práce širší vědecké 
komunitě!

Další informace (zejména odkaz na konferenční stránky) obdrží všichni členové GSGM 
a další zájemci co nejdříve. Předběžně se předpokládá otevření registrace v

Poslední den by měl na program konference

Organizační výbor konference GS



Vyhlášení osmého kola soutěže o Cenu GSGM pro období 

Osmé kolo soutěže vyhlašuje výbor Genetické společnosti Gregora Mendela, z.s. 
2026. Cena bude udělena na konferenci GSGM, která se bude 

Kostelci nad Černými lesy v květnu 2027. 

1. Cena je vypisována za významný přínos v oblasti genetiky a/nebo molekulární 
rámci České nebo Slovenské republiky a je sponzorována firmou M.G.P., 

s.r.o., Zlín.

2. Cenu ve výši může získat osoba ve věku do 35 let (v době uzávěrky 
soutěže), přičemž podmínkou je afiliace žadatele k některému vědeckému 
pracovišti v České nebo Slovenské republice. Žadatel NEMUSÍ být členem GSGM. 
Cena se uděluje za vědeckou práci nebo soubor prací publikovaných (nebo „in 
press“) v posledních třech letech před podáním přihlášky do soutěžního kola (období 

–

3. Přihláška do soutěže se podává na příslušném formuláři, který je předkladatelům k 
dispozici na internetových stránkách společnosti 

Společně s přihláškou musí být předloženo:

Jednostránková anotace práce 
Seznam publikací přihlašovaných k ocenění, včetně IF a AIS v roce vydání 

roce předchozím, není li pro daný rok ještě k dispozici), počtu citací 
(včetně autocitací) podle Web of Science, popisu konkrétního příspěvku 
předkladatele na publikovaných vědeckých výsledcích a zda byl 
korespondujícím autorem.
Všechny publikace přihlašované k ocenění ve formátu pdf (pokud jejich velikost 
přesáhne limit pro odeslání emailem, je nutné tuto skutečnost zmínit v
emailu a zbylé práce poslat např. v dalším emailu).

Soutěžící se dále zavazuje, že v případě vítězství napíše krátký příspěvek formou 
literárního přehledu týkajícího se tématu jeho výzkumu (ideálně se zahrnutím popisu 
vlastních řešených témat) do Informačních listů, které vydává Genetická společnost 

Mendela, z.s. (o délce příspěvku a jeho obsahu je možné se dohodnout 
hlavním redaktorem IL).

4. Udělení ceny není omezeno žádnými zvláštními kvalifikačními požadavky na 
předkladatele (kromě požadavků uvedených výše v rámci bodu 2), avšak oceněný 
autor nemůže být vyhlášen vítězem soutěže opakovaně. Udělení ceny zahrnuje kromě 
finanční odměny i povinnost autora přednést plenární přednášku na konferenci GSGM, 
která se bude konat v květnu 2027. 

https://www.gsgm.cz/cena.html


O udělení ceny rozhoduje výbor GSGM po zhodnocení přihlášek na návrh odborné 
posuzovatelské komise, kterou výbor GSGM k tomuto účelu ad hoc ustavuje. Výbor 
společnosti má právo v daném kole soutěže cenu neudělit nebo ji rozdělit mezi dva 
vyhodnocené předkl

Přihlášky do soutěže se přijímají elektronicky do 31. prosince 2026 na adresu 
Na tuto adresu směřujte i případné dotazy.

Výbor GSGM

mailto:gsgmcena@gmail.com


Zápis ze schůze výboru GSGM

Zápis ze schůze výboru Genetické společnosti Gregora 
Mendela, z.s., (dále jen GSGM) konané dne 12.2.2025

Přítomni (prezenčně): Holá, Knoll, Lízal, Sember, Urban Čellárová,
Procházková

Mašek, Slaninová, Šeda, Ševčovičová, Tomáška

Program zasedání: 
informace úředního charakteru

ové stránky
3) Informační list

členské příspěvky
5) Eduseminář 2025

) různé

Schůzi zahájil předseda spolku dr. Pavel Lízal, který přítomné členy výboru přivítal a 
informoval je stručně o programu zasedání (viz výše)

ad 1) Dr. Lízal informoval o uzavření nové nájemní smlouvy s
o pronájmu „Spolkovny“ (místnost a zázemí v budově Kotlářská 267/2, Brno) za 
účelem jejího užívání pro administrativní činnost GSGM. Smlouva se nijak podstatně 
neodlišuje od znění původní smlouvy uzavřené za tímto účelem (rozdíl je pouze v
že každý spolek využívající tuto místnost má v ní přidělený určitý půlden), celková 
částka za pronájem je dokonce o něco nižší než v minulých letech. Členové výboru se 

Dr. Lízal rovněž informoval o tom, že výroční finanční zpráva (přehled o majetku a 
závazvích + přehled o příjmech a výdajích) za rok 2024 (za českou část spolku) byla 
hospodářem GSGM za ČR, prof. Knollem, připravena v předepsané podobě a 
požadovaným způsobem (datovou schránkou, elektronický podpis předsedy spolku) 
byla odeslána do rejstříkové evidence (na Městský soud v Brně). Slovenské části 
spolku se tato povinnost podle informací od dr. Slaninové netýká.

ad 2) Dr. Sember předložil členům výboru ke zvážení nabídku Národní knihovny o 
zařazení celých webových stránek GSGM (nikoliv jen Informačních listů) 
výběrové české webové zdroje určené k pravidelné a dlouhodobé archivaci webu s 
cílem jejich uchování pro budoucí historické a výzkumné účely (realizuje 
Národní knihovny ČR Tato archivace by byla bezplatná a mohla by být provedena 
buď verzí licence Creative Commons, nebo prostřednictvím smlouvy 
uzavřené s Národní knihovnou. Obsah webu by tak byl několikrát ročně archivován a 
zůstal by uchován v rámci fondu Národní knihovny ČR

Členové výboru o této nabídce dlouze diskutovali, probírali užitečnost takové 
archivace, výhody a nevýhody možných licencí či navržené smlouvy, potenciální 
problémy, s kterými by to mohlo být spojeno (možné zneužití obsahu, plná kontrola 

nciální přínosy (vzhledem k obsahu webových stránek a tomu, že 
správci webu GSGM sami archivují různé verze na svých počítačích, vesměs žádné). 



Zápis ze schůze výboru GSGM

Nakonec se dohodli, že pro účely činnosti GSGM by taková archivace neměla moc 
tomto smyslu odpoví Národní knihovně.

ad 3) Dr. Lízal a dr. Sember informovali o podnětu, který přišel od jedné slovenské 
členky GSGM, zařadit do Informačních listů (IL) GSGM pravidelnou sekci „Novinky 

genetice“ (3 4 krátké zprávy o aktuálních důležitých objevech v této oblasti). Všichni 
statovali, že je to dobrý podnět, který zazněl již v minulosti. Problémy by mohly být 

dva: 1) interval IL (vycházejí pouze dvakrát ročně, takže „novinky“ by v době vydání 
příslušného čísla už nemusely být skutečně novinkami; na druhou stranu to by 
umožnilo nashromáždit více nových genetických zajímavostí), a 2) potřeba člověka, 
který by měl čas průběžně sledovat převratné genetické objevy (obecnější zdroje typu 
Science, Nature apod.) a takovou rubriku pravidelně připravovat (dr. Sember uvedl, že 
to nemuže být hlavní redaktor, který má v přípravou IL mnoho dalších 
povinností). Bylo doporučeno, aby dr. Sember oslovil příslušnou členku GSGM, zda 
by byla ochotna se tohoto ujmout. Dr. Pergner se rovněž nabídl, že by si případně vzal 
(jako člen redakčního týmu) částečně takovou rubriku IL na starost.

Prof. Čellárová rovněž navrhla, zda by nebylo vhodné změnit název IL, aby více 
vystihoval zaměření na genetiku. Doc. Holá oponovala, že současný název vystihuje 

čemu mají IL primárně sloužit: k informování členů GSGM o tom, co se v rámci 
spolku děje poskytování informací o různých genetických akcích (plus dalších 
příspěvků souvisejících s probematikou genetiky). Nemá se jednat jen o další z
geneticky zaměřených odborných časopisů.

Dr. Sember zároveň konstatoval, že jeho vytíženost jinými pracovními povinnostmi 
znemožňuje, aby se funkci hlavního redaktora IL věnoval plně, a že dává funkci 

dispozici. Zajistí ještě nadcházející číslo, ale bude potřeba, aby výbor určil nového 
hlavního redaktora, který funkci převezme. Dr. Lízal uvedl, že se zeptá, zda by nebyl 

této funkci vrátit prof. Šmarda. V každém případě bude zřejmě nutné 
rozšířit redakční tým, přičemž různí členové týmu dostanou na starost různé rubriky, a 
založit novou emailovou adresu, na kterou bude zasílána komunikace týkající se IL.

Dr. Sember dále uvedl, že z určitých emailových adres se mu při rozesílání IL členům 
GSGM emaily vrací; jedná se zejména o některé adresy slovenských členů GSGM. 
Bylo by tedy vhodné uvést do aktuálního stavu emailové adresy členů ve sdílené 
databázi (poslední aktualizace proběhla cca před 4 lety) – obě tajemnice GSGM, dr. 
Holá a dr. Slaninová budou pověřeny zajištěním této aktualizace.

ad 4) prof. Knoll uvedl, že cca 50 % členů GSGM z české strany má v rámci úhrady 
členských příspěvků nedoplatek alespoň za jeden rok (zatím v to nejsou počítány 
příspěvky na rok 2025). 14 z těchto členů nemá uhrazené příspěvky za více než 4 
roky, 4 členové za 3 roky, 15 členů za 2 roky. Dr. Knoll pošle příslušným členům 
začátkem března email s upozorněním o nutnosti úhrady příspěvků a s žádostí o 

případě, že příslušné osoby nemají o členství v GSGM nadále zájem, 
jej o tom informovali. Pro veškerou komunikaci týkající se členských příspěvků a 
dotazů ze strany členů GSGM ohledně stavu jejich úhrady bude sloužit emailový účet 

, který prof. Knoll založil. Přítomní členové výboru (Lízal, Holá, 
Sember, Pergner) zároveň dostali k dispozici seznam těchto neplatičů a pokusí se těm, 
které znají osobně, povinnost placení členských příspěvků připomenout. V případě, že 
ani po tomto upozornění se platební morálka příslušných členů GSGM nezlepší, 
nezbude než přistoupit v ukončení jejich členství.

mailto:gsgm.cz@gmail.com


Zápis ze schůze výboru GSGM

Prof. Knoll dále otevřel otázku stávající výše členských příspěvků, která je aktuálně 
podle informací na webu odlišná pro české (300 Kč; studenti a důchodci 100 Kč) a 
slovenské členy (5 EUR, studenti 3 EUR). D. Holá konstatovala, že při poslední změně 
výše členských příspěvků, která byla v souladu se stanovami schválena příslušným 
Valným shromážděním GSGM, došlo ke schválení uvedených částek v korunách, ale 
přesto, že se automaticky předpokládalo, že ekvivalentní zvýšení se bude týkat i EUR, 
výslovně se o tom tehdy nejednalo. Zároveň však vzhledem k přechodu na 
elektronickou podobu IL odpadly náklady na tisk a poštovné, a slovenská část spolku 
nehradí náklady za pronájem „Spolkovny“, tedy má skutečně nižší náklady než část 
česká. Je tedy na zvážení, zda snížit výši poplatku pro české členy, zvýšit poplatek 
pro slovenské členy, provést oboje nebo zachovat stávající nepoměr. Změnu 
členských příspěvků musí v každém případě odsouhlasit Valné shromáždění GSGM. 
Členové výboru se dohodli, že poté, co budou dány do pořádku nedoplatky v členských 
příspěvcích, a bude zřejmé, kolik je na českém a slovenském účtu GSGM a na co byly 

uplynulém roce vynaloženy (obvyklá účetní uzávěrka, zveřejňovaná v
otázku prodiskutují znovu a navrhnou nejvhodnější řešení, které pak bude předloženo 
Valnému shromáždění GSGM. 

ad 5) Členové GSGM dostali od dr. Holé a dr. Slaninové emailem výzvu k zaslání 
návrhů na témata, která by mohla být náplní Edusemináře 2025; žádné návrhy 

členské základny spolku však obdrženy nebyly. Dr. Lízal navrhl jako téma závěrečné 
zkoušky a závěrečné práce v době AI, též v souvislosti se změnou VŠ zákona v ČR, 
prof. Čellárová navrhla ještě přidat jako téma akreditace pro habilitační a jmenovací 
řízení v oblasti genetiky. Členové výboru konstatovali, že spojení těchto dvou témat by 
bylo optimální náplní pro Eduseminář. Dr. Holá doplnila jako možné téma v dalším roce 
dopady změny VŠ zákona v ČR na doktorské studium, případně jako další možné 
téma popularizaci genetiky pro veřejnost. Výbor GSGM se k této otázce sejde znovu 
pravděpodobně první polovině března 2025. Konání Edusemináře v Mendelově 

obvyklé době by mělo být možné.

ad 6) Dr. Holá se dotázala, zda společnost M.G.P. spol., Zlín (jejímž vedoucím je člen 
spolku dr. Karel Zelený), bude i nadále ochotna hradit jednak předplácení domény, na 
které jsou provozovány webové stránky GSGM, a dále zda bude ochotna hradit Cenu 

konferencí GSGM, která by se měla pravděpodobně 
následujícím roce konat. Lízal obě věci zjistí u dr. Zeleného, resp. jeho 

administrativního personálu. Dr. Sember uvedl, že otevření Ceny GSGM je nutné 
oznámit na začátku roku 2026.

Dr. Holá dále informovala o ukončení členství jednoho člena GSGM na jeho vlastní 
žádost. 

Po vyčerpání programu a všech diskuzních příspěvků dr. Lízal schůzi výboru ukončil 
a poděkoval přítomným za účast. Příští zasedání výboru se bude konat online 
pravděpodobně v první polovině března 2025.

Zapsala: doc. RNDr. Dana Holá, Ph.D. (tajemnice GSGM za ČR)

Schválil Lízal, Ph.D. (předseda GSGM)
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Zápis ze schůze výboru , z.s., konané online 
prostřednictvím MS Teams dne 2.4.2025

Přítomni: Holá, Knoll, Lízal, Pergner Sember, Slaninová, Ševčovičová, Urban

Čellárová, Mašek, Procházková, Šeda, Tomáška

Program zasedání: 
Eduseminář 2025
členské příspěvky
Informační list – funkce hlavního redaktora

) různé

Schůzi zahájil předseda spolku dr. Pavel Lízal, který přítomné členy výboru přivítal a 
informoval je stručně o programu zasedání (viz výše)

ad 1) Dr. Lízal informoval přítomné členy výboru, že prof. Tomáška se v letošním roce 
bohužel nemůže z kapacitních důvodů věnovat organizaci Edusemináře 2025. Buď 
tedy bude nutné najít jiného člena výboru, který se této organizaci bude ochoten 
věnovat, nebo bude nutné pořádání Edusemináře letos vynechat. Dr. Lízal prozatím 
přerušil jednání s Mendelovým muzeem o konkrétní době konání, protože v případě 
druhé možnosti bychom muzeu zbytečně blokovali čas a místo, a v případě první 
možnosti není nezbytně nutné seminář pořádat v Brně. Dr. Lízal se členů výboru 
dotázal, co by podle nich bylo nejvhodnější. Dr. Sember navrhl i možnost přesunu 
Edusemináře na podzim, nicméně vzhledem k velkému množství povinností a celkové 
vytíženosti v této době to není úplně optimální čas. Po krátké diskuzi se členové výboru 
dohodli, že vzhledem k tomu, že ani ze strany členské základny GSGM nepřišly návrhy 
témat na Eduseminář, bude lepší v r. 2025 Eduseminář vynechat.

ad 2) prof. Knoll uvedl, že cca 32 členů GSGM z ČR přesto, že dostali v
usnesením z posledního zasedání výboru jmenovitě email s výzvou ohledně nutnosti 

úhrady příspěvků (a konkrétní informací o tom, za kolik let dluží příspěvky), na tuto 
výzvu stále nereagovalo. Dr. Slaninová konstatovala, že na Slovensku je situace 
podobná. Dr. Holá uvedla, že podle stanov spolku členovi, který po dobu nejméně 2 
let neplatí členské příspěvky, byl k jejich doplacení vyzván a přesto tak neučinil, může 
výbor členství v GSGM ukončit. Dr. Lízal navrhl, aby příslušným členům (těm, kteří 
neplatí 3 a více let, v ČR i SR) byla zaslána ještě poslední výzva s jednoznačnou 
informací, že je nutné, aby chybějící částky doplatili do konce května 2025 a pokud tak 
neučiní, bude již výbor na svém dalším zasedání jednat o jejich vyloučení.

Zároveň prof. Knoll připomenul návrh z minulého zasedání výboru na možné snížení 
výše členských příspěvků.

Dr. Lízal zjišťoval, zda by nebyl ochoten se k funkci hlavního redaktora 
Informačních listů (IL) vrátit prof. Šmarda, ale odpověď byla negativní. Uvedl dále, že 
by bylo vhodné, aby se rozšířil redakční tým, přičemž jeden zástupce by byl z ĆR a 
druhý ze SR, dr. Holá doplnila, že by bylo dobré mít v rámci ČR zástupce z Čech a 



Zápis ze schůze výboru GSGM

Moravy, přičemž zástupcem za Moravu by patrně mohl být Dr. Pergner, který se 
tomu minule uvolil. Slovenští členové výboru se dohodnou mezi sebou, koho do 

redakčního týmu nominovat jako zástupce SR. Nicméně hlavní redaktor by měl i tak 
být pouze jeden. Dr. Holá navrhla, aby až do konání konference GSGM a s tím spojené 
volby nového výboru GSGM ještě funkci hlavního redaktora zastával dr. Sember. Nový 
výbor spolku pak rozhodne o celkovém uspořádání redakčního týmu a osobě hlavního 

vrdil, že je k tomu bude mít pomoc 
dalších členů výboru. V r. 2025 vyjde ale pouze jedno číslo IL, i s ohledem na to, že 
odpadne Eduseminář. Měla by v něm být uvedena informace o konání konference, a 
o vyhlášení Ceny GSGM. Dr. Lízal navrhl, aby při volbách do výboru byla rovnou 
členské základě adresována výzva ke kandidatuře na redaktora IL.

ad 4) Dr. Holá uvedla, že v r. 2026 by se pravděpodobně měla konat konference 
GSGM, tentokrát v Praze (nebo okolí). Bude nutné jmenovat organizační výbor a začít 
konferenci připravovat. Zeptala se rovněž dr. Lízala, zda je již jisté, že společnost 

pol., Zlín bude ochotna sponzorovat Cenu GSGM. Dr. Lízal uvedl, že zatím 
tomto směru informaci neobdržel, pokusí se zjistit. Členové výboru GSGM z Čech 

(Holá, Sember, Šeda + Mašek jako revizor účtů) připraví návrh organizačního výboru 
konference a předloží jej na příštím zasedání výboru GSGM. Začnou zároveň zjišťovat 
možná místa a termíny konání. Není vhodné, aby se konference konala v době 

nce konala na přelomu srpna a září, je nutné termín 
jejího konání stanovit co nejdříve. Prof. Knol připomněl, že občerstvení není možné 

účtu GSGM, pronájem stojanů nebo jiné vysloveně „konferenční“ věci ale ano.

Po vyčerpání programu a všech diskuzních příspěvků dr. Lízal schůzi výboru ukončil 
a poděkoval přítomným za účast.

Holá

Schválil Lízal



Vyúčtování hospodaření GSGM – ČR, 2024

Vyúčtování hospodaření GSGM, z.s.
31.12.2024 za ČR

Zůstatek k 31.12.20 Kč
na účtu KB

v pokladně

Příjmy v období ,00 Kč
1. členské příspěvky ( Kč):

placené na účet KB

placené hotově

Výdaje v období Kč
1. poplatky bance za vedení účtu a položky

2. faktura za pronájem místnosti (spolkovny)

Zůstatek k 31.12.20 Kč
na účtu KB

v pokladně

Zpracoval hospodář: 
. Aleš Knoll, 

ontroloval revizor účtu, doklady a výpisy banky předloženy

RNDr. Tomáš Mašek, Ph



Vyúčtování hospodaření GSGM, Č

Vyúčtování hospodaření GSGM, z.s., od 1.1.202
za ČR

Zůstatek k 31.12.20 Kč
na účtu KB

v pokladně

Příjmy v období ,00 Kč
1. členské příspěvky ( Kč):

placené na účet KB

placené hotově

Výdaje v období Kč
1. poplatky bance za vedení účtu a položky

2. faktura za pronájem místnosti (spolkovny)

Zůstatek k 31.12.20 Kč
na účtu KB

v pokladně

Zpracoval hospodář: 
. Aleš Knoll, 

ontroloval revizor účtu, doklady a výpisy banky předloženy

RNDr. Tomáš Mašek, Ph



Vyúčtování hospodaření GSGM, SR, 2024

Vyúčtovánie hospodárenia GSGM, z.s., od 1.1.2025 do 
31.12.2025 za ČR

A. na účte Tatra banka

Príjmy a výdavky v roku 2024

Príjmy z členských poplatkov

Poplatky banke za vedenie účtu dokl. č. 1.

Príjmy z členských poplatkov

Výdavky 

A. na účte Tatra banka

á, Ph.D.



Vzpomínka na prof. Ing. Antonína Stratila, DrSc. (1941–

V prosinci loňského roku nás opustil prof. Ing. Antonín Stratil, DrSc., významný český 
vědec, molekulární genetik a dlouholetý pracovník Ústavu živočišné fyziologie a 
genetiky AV ČR v Liběchově. Po řadu let byl členem Genetické společnosti Gregora 

patřil k průkopníkům využití molekulární genetiky ve výzkumu 
hospodářských zvířat a k nejvýznamnějším osobnostem tohoto oboru v České 

Prof. Stratil se narodil 11. června 1941. Po absolvování Vysoké školy zemědělské v 
Brně nastoupil v roce 1964 do výzkumného ústavu v Liběchově, s nímž spojil celou 
svou profesní dráhu a kde působil také jako zástupce ředitele. V roce 2006 byl na 
návrh vědecké rady České zemědělské univerzity v Praze jmenován profesorem.
Patřil ke generaci vědců, kteří se aktivně podíleli na přechodu od klasické biochemické 
genetiky k nastupujícím molekulárním a genomickým přístupům, které určují dnešní 
podobu oboru. Jeho raný výzkum proteinových polymorfismů přispěl k zavedení metod 
ověřování původu hospodářských zvířat do praxe. Později se věnoval analýze 
kandidátních genů, genové exprese a oblastí genomu ovlivňujících růst svaloviny a 

Prof. Stratil stál u zrodu Laboratoře genomiky živočichů v Liběchově, kterou po řadu 
let vedl a která se pod jeho vedením stala respektovaným pracovištěm v oboru, na něž 
se obracela řada domácích i zahraničních spolupracovníků. Své odborné působení 
dále rozvíjel jako člen Laboratoře molekulární ekologie, kde navázal na svůj 
dlouhodobý výzkum v oblasti molekulární genetiky. Po celou svou profesní dráhu kladl 
mimořádný důraz na pečlivou experimentální práci, kterou považoval za základ 
vědeckého poznání a jíž se osobně věnoval po celý svůj vědecký život.
Významnou součástí profesního života prof. Stratila byla pedagogická činnost. Po řadu 
let přednášel na České zemědělské univerzitě v Praze, kde zajišťoval výuku předmětu 
Molekulární genetika zvířat a vedl řadu doktorandů. Mnozí z jeho bývalých studentů 

s působí jako odborní pracovníci v akademické nebo aplikované sféře, na což byl 
právem hrdý.
Během své kariéry publikoval řadu odborných článků v mezinárodních vědeckých 
časopisech. Podílel se také na tvorbě vysokoškolských učebnic a výukových materiálů, 
které ovlivnily výuku oboru v České republice. Aktivně se podílel na řešení řady 
grantových projektů, často jako hlavní řešitel, a rozvíjel mezinárodní spolupráci, 
zejména s pracovišti v Německu a Belgii.
Vedle vlastní vědecké práce se výrazně angažoval i v práci pro odbornou komunitu. 
Působil v řadě vědeckých a oborových rad, panelů grantových agentur a habilitačních 
komisí, byl členem Akreditační komise České republiky a podílel se na činnosti 
vědeckých společností. Vedle členství v Genetické společnosti Gregora Mendela byl 
například členem výkonného výboru International Society for Animal Genetics.
Dlouhodobě se podílel na redakční práci v odborných časopisech, zejména v Czech 
Journal of Animal Science, vydávaném Českou akademií zemědělských věd, kde od 
roku 2007 zastával funkci koeditora v oblasti molekulární genetiky zvířat.



Za svou práci získal řadu ocenění, mimo jiné Národní cenu za výzkum polymorfních 
bílkovin hospodářských zvířat, medaili G. J. Mendela za zásluhy v biologických vědách 
a čestné členství v České akademii zemědělských věd.
Ti, kteří měli možnost s prof. Stratilem pracovat, na něj vzpomínají nejen jako na 
vynikajícího odborníka, ale také jako na člověka s pevnými zásadami, přirozenou 
skromností a velkým smyslem pro odpovědnost. Ústav v Liběchově si bude prof. 
Stratila připomínat jako výjimečného vědce a pedagoga i jako kolegu, který byl s 
institucí úzce spjat. Se svou manželkou Ing. Anežkou Stratilovou, která zde řadu let 
vedla ekonomické oddělení, si byli po celý život vzájemnou oporou.

Odchodem prof. Stratila ztrácí vědecká komunita výraznou osobnost a výjimečného 
odborníka na genetiku hospodářských zvířat, vědce tělem i duší. Jeho odkaz přetrvává 
nejen v jeho vědeckém díle, ale především v práci jeho studentů a kolegů, které během 
své kariéry inspiroval

Prof. Antonín Stratil se svou manželkou Anežkou

Připravil: 
RNDr. Petr Kotlík, Ph.D.
Laboratoř molekulární ekologie
Ústav živočišné fyziologie a genetiky AV ČR, Liběchov



Článek

–

Ústav organické chemie a biochemie, AV ČR, v.v.i., Flemingovo náměstí 542/2, 
Universität Würzburg, Institute für Organische Chemie, Am 

Hubland, Würzburg, 970 74

Once upon a time a Swiss doctor lived in a castle in Thübingen.
Once upon a time a Swiss doctor lived in a castle in Thübingen



Článek

Historic photograph of Tübingen castle. The picture was taken 
around the time when Friedrich Miescher stayed in Tübingen. This photograph was taken by Paul 
Sinner and is in the Stadtarchiv Tübingen. 
photograph was taken by Paul Sinner and is in the Stadtarchiv Tübingen.

University of Tübingen. Adapted from Dahm 2005 and 200
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Článek

correct information about DNA’s ch



Článek



Článek

postulated by Max Delbrück (Delbrück 1954)



Článek



Článek



Článek

produced by incubation of nuclei at 30 °C for times from 5 to 60 minutes. The 0.4 kb product is the 



Článek



Článek

team from Ludwig Maximilians University from München. They recently demonstrated 

(Müller et al. 2022; Singer et al. 2023)

(Węgrzyn et al. 2024)



Článek



Článek

(Santoro and Joyce 1997; Streckerová, Kurfürst, 
and Curtis 2021; Scheitl, Lange, and Höbartner 2020; Liaqat et al. 2020)

5’ phosphorylated) or by strand separation using streptavidin coated magnetic beads 
verse primer in PCR was 5’ biotinylated).



Článek

(Streckerová, Kurfürst, and Curtis 2021; Cho et al. 2010)
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Článek



Článek



Článek

(Trachman and Ferré D’Amaré 2019; Neubacher and Hennig 2019; Bouhedda, Autour, 

was used to image RNA molecules (coding β
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Článek
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ESA’s –
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–
Müller F, –

–

–

Pozn. redaktora: publikováno v dubnu 2026 v Nature Communications; 
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–

–
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–
, Höbartner

–

Streckerová T, Kurfürst
–

K, Lukšan

–

–
Ferré D’Amaré

–

–

–



Článek
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Węgrzyn E, omochirality.” 

–
– –

–

–

–
–

–

–

–

–

Molekulární a buněčná biologie, genetika a virologie na Katedře 
genetiky a mikrobiologie Univerzity Karlovy. Dizertační práci 
vypracoval na téma Vývoj a využití deoxyribozymů, které 
produkují barvu a fluorescenci, pod vedením Edwarda Curtise, 
Ph.D. v laboratoři Funkčí potenciál nukleových kyselin v Ústavu 
organické chemie a biochemie AV ČR. V současnosti pracuje 

oktorský pracovník v Institutu pro Organickou Chemii, 
Chemické a Farmaceutické fakulty Julius
Universität ve Würzburgu. Ve svém výzkumu se zabývá vývojem 
fluorescenčních senzorů DNA pro enzymy, které modifikují 
nukleové kyseliny.



Populárně naučná akce

DNA deň 2025 na Prírodovedeckej fakulte UK v
Fakulta opäť ožila vedou pre stredoškolákov

Na deň presne 72 rokov po oznámení objavu dvojzávitnice DNA (25. apríl 1953) –
jedného z najvýznamnejších míľnikov v histórii biológie sa na na Prírodovedeckej 
fakulte Univerzity Komenského v Bratislave konalo populárno anáučné podujatie DNA 
deň (www.dnaday.sk), organizované Katedrou genetiky Prírodovedeckej fakulty UK 

Bratislave a Ústavom molekulárnej biomedicíny (IMBM) Lekárskej fakulty UK v 
Bratislave. DNA deň sa organizuje ako súčasť medzinárodnej iniciatívy na 
popularizáciu genetiky, biológie a modernej biomedicíny medzi mladými ľuďmi, najmä 
stredoškolskými študentmi a ich učiteľmi. Medzi jeho hlavné ciele patrí osláviť objav 
štruktúry DNA, inšpirovať mladú generáciu k vede, zvýšiť povedomie o genetike 

biomedicíne. podporiť vzdelávanie v prírodných vedách na stredných školách a 
prepojiť stredné školy a výskumné vedecké inštitúcie na Slovensku.

Podujatie, ktoré sa po šiestich rokoch konalo opäť v prezenčnej forme, sa stretlo s 
mimoriadnym záujmom verejnosti–zúčastnilo sa ho viac ako 330 návštevníkov, 
vrátane študentov a učiteľov zo stredných škôl v Košiciach, Prešove, Poprade, 
Topoľčanoch, Senici, Banskej Bystrici, Púchove, Trnave, Senci, Hlohovci, Námestove 

Hlavným hosťom a rečníkom DNA dňa bol profesor Petr Svoboda z Ústavu molekulární 
genetiky AV ČR v Prahe (
medzinárodne uznávaný odborník v oblasti RNA biológie, držiteľ grantu ERC a laureát 
prestížnej Ceny Neuron. Jeho prednáška o úlohe RNA v regulácii génovej expresie 
zaujala nielen študentov, ale aj odbornú verejnosť.

Pre návštevníkov akcie bol pripravený bohatý program, ktorý po plenárnej prednáške 
pokračoval v paralelných sekciách. 

prednáškovej sekcii odzneli aj ďalšie populárno náučné prednášky z dielne 
výskumníkov pôsobiacich na UK a bratislavských vedecko vzdelávacích inštitúciách. 
Témy prednášok pokrývali široké spektrum oblastí – od evolúcie genetického kódu cez 
molekulárne mechanizmy chorôb až po najnovšie technológie v oblasti génovej 
editácie a diagnostiky.

druhej sekcii mali stredoškolskí študenti možnosť zúčastniť sa interaktívnych 
workshopov, ktoré prebiehali v laboratóriách fakulty. 

• Modelky vo výskume – interaktívny workshop o modelových organizmoch v 
genetickom výskume. 

• Restrikčná analýza – originálny nástroj forenznej genetiky – štiepenie DNA a jej 
analýza pomocou elektroforézy. 

• Ako sa robí veda? – pohľad do procesu vedeckej práce od hypotézy až po 
publikáciu. 

• Nanopórové sekvenovanie – Revolúcia v diagnostike infekcií? – ukážka 
rýchlej a „mobilnej“ metódy sekvenovania. 

• Svedectvo kostí – analýza ľudskej kostry a jej význam v evolúcii a antropológii. 



Populárně naučná akce

• Mitóza, meióza a iné drámy – praktická simulácia bunkového delenia a 
chromozomálnych chýb.

• Prečo huby nerastú len v pozorovanie mikroskopických húb a plesní, 
tvorba Microbial Art a súťaž o najkreatívnejšie dielo.

Súčasťou programu DNA dňa bol aj workshop určený pedagógom, na ktorom sa 
zúčastnilo 23 učiteľov biológie z rôznych regiónov Slovenska. Workshop bol 
realizovaný v spolupráci s EMBL (Európske laboratórium molekulárnej biológie) v 
Heidelbergu a jeho účastníci získali oficiálny certifikát EMBL. Učitelia si z podujatia 
odniesli nielen nové poznatky, ale aj praktické materiály a námety na aktivity, ktoré 
môžu priamo využiť vo výučbe biológie na svojich školách.

Počas celého dňa boli k dispozícii informačné stánky s popularizačnými materiálmi a 
interaktívnymi prvkami, ktoré dali priestor katedrám Prírodovedeckej fakulty UK 

Bratislave, ale aj ústavom SAV prezentovať svoj výskum. Neformálne diskusie s 
výskumníkmi poskytli študentom jedinečnú príležitosť dozvedieť sa viac o štúdiu a 
vedeckej práci v oblasti prírodných vied.

DNA deň 2025 bol opäť podujatím, ktoré dokáže inšpirovať mladú generáciu k záujmu 
o vedu. Ďakujeme všetkým pedagógom a študentom za ich aktívnu účasť a tešíme sa 
na ďalší ročník!

Viac informácií a fotogalériu nájdete na [www.dnaday.sk]

doc. RNDr. Andrea Ševčovičová, PhD.



Cena dr. Ludmily Sedlárovej

Ostravští archeogenetici přispěli k osvětlení původu Maďarů

Jiří Pergner

Ostravské Univerzity, Dr. Leonid Vyazov a Dr. Pavel Flegontov 
(vedoucí laboratoře Lidské populační genomiky na Přírodovědecké fakultě Ostravské 
univerzity), byli součástí velkého mezinárodního týmu, zahrnujícího i odborníky z
hlavně p Harvardovy univerzity, Ruska, Ukrajiny, Německa, 
Rakouska a Maďarska, který přispěl k objasnění genetického původu Maďarů. Svůj 
výzkum opublikovali v časopise Cell (Gyuris et al. 2025). 

Výzkumníci využili nejmodernější metody zaměřené na izolaci DNA z kosterních 
pozůstatků, sekvencování tzv. dlouhých sdílených úseků DNA, tzn. částí DNA, 
děděných beze změn po společných předcích a získaná data výzkumníci kombinovali 

daty získaných lingvistickým a archeologickým výzkumem. 

Tým vědců osekvenoval celkem 131 vzorků odebraných z kosterních pozůstatků 
nalezených v oblasti jižního Uralu starých přibližně 3000 let. Zatímco podle dřívějších 
předpokladů se původ Maďarů odhadoval do Eurasijských stepí, získané poznatky 
jejich původ namapoval právě do této oblasti. Zejména s populací z oblasti jižního 
Uralu sdíleli lidé žijící na území Maďarska přibližně před 1000 lety, více shodných 
genetických znaků než s jakoukoliv stejně starou populací kdekoliv jinde v

jižní oblasti Uralu do oblasti dnešního Maďarska proběhla pravděpodobně 
krátkou zastávkou v oblasti Etelköz, kde došlo ke genetickému a 

kulturnímu promíchání s dalšími skupinami.

–



Cena dr. Ludmily Sedlárovej

Cenu dr. Ludmily Sedlárovej Rabanovej za rok 2025 získali ex 
aequo Regina Sepšiová a Filip Červenák z

Prírodovedeckej fakulty UK

desiatom ročníku Ceny dr. Ludmily Sedlárovej Rabanovej (LSR) za výnimočnú 
publikáciu v biologických vedách sa stali laureátmi Regina Sepšiová a
Červenák z Katedry genetiky Prírodovedeckej fakulty UK za práce publikované 

časopise Sepšiová a identifikovali prvú poly
ribózopolymerázu (PARP) u askomycétnych kvasiniek a popísali jej možnú úlohu 

udržiavaní stability genómu. Červenák a experimentálne testovali hypotézu 
vysvetľujúcu princípy ko evolúcie telomerických sekvencií a proteínov, ktoré sa na ne 
viažu. Cenu si prevzali 11. decembra 2025 na slávnostnom ceremoniáli 

občianskym združením Natura Prírodovedeckou fakultou UK pod 
záštitou dekana fakulty prof. Petra Fedora a za účasti švajčiarskeho veľvyslanca na 
Slovensku Petra Nelsona, Ing Petra Robla (zástupcu sponzora Ceny Ing. Viliama 
Sedlára) a ďalších približne 70 hostí. 

Novinkou tohto ročníka bolo, že v záujme zvýšenia objektivity nominované práce 
bývalé laureátky a laureáti Ceny LSR

Špeciálnu cenu LSR pre mladú vedeckú pracovníčku získala Mária Pacalajová 
Ústavu experimentálnej onkológie Biomedicínskeho centra SAV za prácu uverejnenú 
časopise popisujúcu novú stratégiu terapie agresívnych foriem 

Vľavo: Ing. Peter Robl, zástupca Villiama Sedlára sponzora Ceny Ludmily Sedlárovej
Rabanovej, laureátka Regina Sepšiová, dekan fakulty prof. Peter Fedor. 
Robl, laureát ceny Filip Červenák, P. Fedor.

https://doi.org/10.1093/nar/gkaf837
https://doi.org/10.1093/nar/gkaf906
http://www.naturaoz.org/NATURA.html
http://www.naturaoz.org/LSR.html
https://doi.org/10.1016/j.canlet.2025.218033


Cena dr. Ludmily Sedlárovej

Ivana Nemčovičová z Virologického ústavu Biomedicínskeho centra SAV získala 
čestné uznanie za prácu v časopise identifikujúcu malé 
syntetické molekuly cielené na proteín ľudského cytomegalovírusu, ktoré majú 
potenciál stať sa novými antivirotikmi.

Štipendiá LSR pre mladé výskumníčky a mladých výskumníkov získali Radka Macová 
(Ústav experimentálnej onkológie, Biomedicínske centrum SAV) na podporu odbornej 
stáže na Semmelweis University v Budapešti, Anna Martyrosian (Katedra genetiky 
PriF UK) na študijný pobyt na Ústave molekulárnej genetiky Akadémie vied Českej 
republiky v Prahe a Natália Trusina (Katedra biochémie PriF UK) na konferenciu 

Připravil: prof. RNDr. Ľubomír Tomáška

https://doi.org/10.1016/j.jbc.2025.108490
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PARP anzým v kvasinkých odhalený

Regina Sepšiová

Katedra Genetiky, Prírodovedecká fakulta, Univerzita Komenského, Ilkovičova 6, 842 

ribóza) polymeráza, v skratke PARP, je enzým, ktorého úlohou je post
translačná modifikácia proteínov pridávaním ADP ribozylových zvyškov za účasti 

. Proteíny môžu byť tak označené rôzne dlhými, často aj rozvetvenými, reťazcami 
ribóz (PAR), ktoré ovplyvňujú aktivitu proteínov, prípadne ich interakcie 

inými proteínmi a DNA. Prvýkrát bol PARP identifikovaný ako kľúčový hráč v bázovej 
excíznej oprave poškodení DNA. V súčasnosti je v ľudských bunkách popísaných 17 
PARP enzýmov, ktoré zohrávajú úlohu v širokej škále bunkových procesov, okrem 
opravy DNA sa podieľajú na regulácii transkripcie, stavu chromatínu, udržiavaní 
telomér, imunologickej odpovedi, odpovedi iných 
2012; Lüscher et al. 2022). Do širšieho povedomia sa PARPy dostali hlavne vďaka 
úspešnému využitiu PARP inhibítorov v protinádorovej terapii. U nádorov, ktoré sú 
deficientné v niektorom dôležitom proteíne dráhy homologickej rekombinácie 
(najčastejšie BRCA1/2), dochádza účinkom PARP inhibítorov k
pretože je inhibovaná alternatívna dráha opravy zlomov DNA 
enzýmy boli identifikované a charakterizované u rôznych skupín organizmov, avšak 

oddelení askomycétnych kvasiniek boli nájdené len bioinformatickou analýzou ako 
zriedkavé a konvenčných druhov kvasiniek 

úplne absentujú našom 
laboratóriu sa už niekoľko rokov venujeme štúdiu telomér a telomerických proteínov 
askomycétnej kvasinky , ktorá predstavuje aj z hľadiska biológie 
telomér zaujímavý model. Kvasinka sa veľmi dobre vysporiada so stratou 
telomerázy a efektívne spúšťa alternatívny mechanizmus predlžovania telomér (ALT). 
Transkriptomická analýza mutanta s deléciou RNA podjednotky telomerázy (Δ
odhalila, okrem iných, nadexpresiu otvoreného čítacieho rámca, ktorého produkt 
vykazoval homológiu s katalytickou doménou PARP proteínov (Červenák et al. 2019)
Bolo to nesmierne zaujímavé zistenie, pretože funkčný PARP proteín nebol doteraz 

kvasiniek popísaný. Nasledovala séria experimentov, ktoré mali potvrdiť, že sa 
skutočne jedná o funkčný PARP enzým schopný PARylovať cieľové proteíny. 

iných organizmov, totiž existujú príbuzné enzýmy schopné pridať 
ribozylový zvyšok na cieľový proteín (MAR) a ich funkcia už bola 

charakterizovaná . PARylované proteíny z extraktov buniek 
štandardného typu (WT) a mutanta Δ

makrodoménových guličkách a následne uskutočnili western blot analýzu, kde sme 
PAR protilátok detekovali signál zodpovedajúci PARylovaným 

proteínom. Signál bol výraznejší v proteínových extraktoch z buniek Δ , čo 
naznačovalo vyšší podiel takto modifikovaných proteínov a korešponduje to zároveň 
so zvýšenou expresiou zistenou RNAseq analýzou. Nadexpresiu PARP proteínu sme 
potvrdili qPCR metódou aj u deléciou katalytickej podjednotky telomerázy 
(Δ ). Mali sme prvé dôkazy, že sa skutočne jedná o proteín schopný PARylácie 

). Úloha PARylácie 
udržiavaní dĺžky telomér bola popísaná v cicavčích bunkách 
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preto nás zaujímalo, akú funkciu má Pyl1 v kvasinke za 
štandardných podmienok, ale aj pri absencii telomerázy. Pripravili sme delečného 
mutanta ∆ ) analýzy sme zistili, že 
teloméry delečného mutanta ∆ majú štandardnú dĺžku. Dvojitý mutant ∆ ∆
však mierne zaostáva v porovnaní so štandardným kmeňom, ako aj 
jednoduchými mutantmi, čo naznačuje, že expresia zohráva úlohu pri udržiavaní 
predlžovania telomér prostredníctvom ALT mechanizmu Proteínové extrakty 
obohatené o PARylované proteíny sme analyzovali hmotnostnou spektrometriou 

zistili sme, že najväčšie zastúpenie má samotný proteín Pyl1, čiže podobne ako 
prípade ľudského PARP1/2 proteínu, dochádza v bunkách k výraznej autoparyláci

Spomedzi ostatných proteínov obohatených v PARylovaných extraktoch, ktoré by 
mohli mať súvis s udržiavaním telomér u kvasiniek, sme sa zamerali na proteínový 

sa Ku70/80 viaže na telomerickú DNA a
aj interakčným partnerom RNA podjednotky telomerázy 
chromatínovej imunoprecipitácie sme potvrdili väzbu proteínu Ku70 na telomerickú 

čo je zaujímavé, pri nadexpresii proteínu Pyl1 dochádza 
disociácii Ku70 z DNA. PARyláciu proteínového komplexu Ku70/80, ako aj 

samotného proteínu Pyl1 sme potvrdili aj parylačným testom s purifikovaným 
proteínom Pyl1 za prítomnosti NAD . PARylačná aktivita proteínu Pyl1, podobne ako 

prípade ľudského PARP1/2, je inhibovaná bežne používaným PARP inhibítorom 
. Na rozdiel od ľudského proteínu 

absenciou proteínu Pyl1 nie sú citlivé na testované DNA 
poškodzujúce agensy, čo naznačuje, že v nezohráva Pyl1 
významnú úlohu v oprave, resp. signalizácii poškodení DNA. Dvojitý mutant 
∆ ∆ však vykazuje zvýšenú citlivosť na hydroxy močovinu (HU) v porovnaní 

jednoduchými mutantmi ako aj štandardným kmeňom, preto predpokladáme, že Pyl1 
môže byť dôležitý pre prechod replikačnej mašinérie v ťažko replikovateľných 
oblastiach genómu, ako sú predĺžené teloméry mutanta ∆

našom článku, ktorý bol ocenený Cenou Dr. Ľudmily Sedlárovej
za rok 2025, sme teda identifikovali prvú funkčnú poly (ADP ribóza) polymerázu 

kvasinkách a naznačili jej možnú úlohu v nastolení a udržiavaní ALT 
mechanizmu predlžovania telomér prostredníctvom disociácie komplexu Ku70/80 

telomerickej DNA. Naše ďalšie štúdie budú zamerané na posúdenie úlohy PARylácie 
replikácii repetitívnych oblastí DNA. 

Ďakujem všetkým spoluautorom za ich významný prínos k
získaných výsledkov. 

tovaná literatúr

–

–
Červenák F
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Štúdium ko evolúcie telomérových DNA väzobných proteínov 
ich cieľovej DNA

Filip Červenák

Katedra genetiky, Prírodovedecká fakulta Univerzity Komenského v Bratislave, 
Ilkovičova 6, 842 15 Bratislava, Slovensko

Teloméry – nukleoproteínové štruktúry chrániace konce lineárnych chromozómov, 
patria medzi kľúčové oblasti zabezpečujúce stabilné udržiavanie genetického 
materiálu v živých bunkách . Skladajú sa z telomérovej DNA, 
ktorá je vo forme krátkych repetícií syntetizovaná na 3’ koncoch chromozómov 
enzýmovým komplexom telomeráza telomérových 
proteínov, ktoré túto DNA priamo viažu alebo sú s ňou asociované prostredníctvom 
proteín proteínových interakcií . Keďže ochrana terminálnej 
DNA pred degradáciou, či nežiaducou aktivitou DNA opravných dráh je kľúčová pre 
prežívanie všetkých eukaryotov, dalo by sa očakávať, že systémy chrániace konce 
chromozómov budú evolučne konzervované (Červenák et al. 2021). Do určitej miery 
to tak skutočne je, pričom typickým príkladom tejto konzervovanosti je základný motív 
telomérovej repetície 5’ 3’, ktorý bol popísaný u mnohých vývojových vetiev 
eukaryotov, vrátane rôznych skupín mikroorganizmov, húb, rastlín a živočíchov
(Červenák et al. 2021; Fulnečková et al. 2013) tohto pravidla však existuje aj 
niekoľko výnimiek, spomedzi ktorých je asi najlepšie preskúmanou skupina 
askomycétnych kvasiniek.

kvasiniek bolo doposiaľ identifikované veľké množstvo rôzne dlhých 
komplexných typov repetícií, pričom u tzv. pučiacich kvasiniek z podkmeňa 

Saccharomycotina sa štandardná repetícia 5’ 3’ dokonca vôbec nevyskytuje 
(Červenák et al. 2021; Gunisova et al. 2009; Mceachern & Blackburn 1994; Pe

. Zároveň sú pre tieto organizmy typické špecifické teloméry viažuce proteíny, 
ktoré následne dávajú vznik iným typom ochranných proteínových komplexov 

evolučného hľadiska je teda otázkou, ako je 
možné, že teloméry kvasiniek prechádzajú takými zásadnými evolučnými zmenami, 

akým spôsobom k týmto zmenám dochádza, ak majú byť bunky na každom stupni 
vývoja životaschopné. Tejto otázke sa náš autorský kolektív venoval už v práci z

ktorej sme analyzovali telomérové repetície z
nich väzobné miesta pre rôzne typy DNA viažucich telomérových 

proteínov a kontrolovali prítomnosť génov kódujúcich tieto proteíny v genómoch 
jednotlivých druhov (Červenák et al. 2021). Na základe týchto analýz sme 
zostavili evolučný model, podľa ktorého bol ancestrálnym telomérovým motívom 
pučiacich kvasiniek motív 5’ 3’, no tento typ repetície následne rýchlo 
evolvoval prostredníctvom akumulácie mutácií v génoch pre telomerázové RNA (tieto 
RNA slúžia ako templát pre syntézu telomérových repetícií telomerázou). Evolučné 
zmeny zahŕňali inzerciu jedného alebo viacerých nukleotidov dovnútra pôvodnej 
repetície, a zároveň postupné predlžovanie týchto repetícií na 3’ konci. Naša analýza 
tiež ukázala, že v spomínaných nových oblastiach sa objavilo väzbové miesto pre 
proteín Rap1 , ktorý je typický napr. pre dobre preštudovaný 
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kvasinkový model , zatiaľ čo mnohé druhy s jednoduchšími 
typmi repetícií podobnými motívu 5’ 3’ neobsahujú v genóme gén 

dvojvláknovú časť telomér u nich viaže proteín Tay1 . Podľa 
nášho evolučného modelu teda boli pôvodné telomérové repetície pučiacich kvasiniek 
viazané proteínmi podobnými Tay1 (študovaný bol doposiaľ najmä u

), pričom ich postupná divergencia a predlžovanie viedli k vzniku väzbového 
miesta pre Rap1, ktorý pred týmito zmenami pravdepodobne plnil úlohu transkripčného 

(Červenák et al. 2021). Nasledovalo obdobie tranzície, počas ktorého Rap1 
postupne preberal úlohu teloméry viažuceho proteínu, až napokon Tay1 nebol na 
telomérach potrebný a mnohých vývojových vetiev postupne zanikol (napr. u

príbuzýnch druhov sa gén vôbec nenachádza v genóme). Následne 
sa telomérové repetície skrátili na 5’ konci, keďže väzobné miesto pre Tay1 už viac 
nebolo potrebné. Týmto spôsobm došlo k úplnej premene pôvodných telomérových 
repetícií na novšie varianty a predpokladaná vyššia tolerancia Rap1 voči zmenám 

telomérových repetíciách mohla ešte zrýchliť tento evolučný proces (Červenák et al. 

článku, za ktorý mi bola udelená Cena dr. Ludmily Sedlárovej
(Červenák et al., 2025) sme sa rozhodli tento evolučný model experimentálne testovať. 
Využili sme na to purifikované proteíny Tay1 z

ktorých sme sledovali špecificitu interakcie s rôznymi typmi 
repetícií – postupne sme analyzovali motív 5’ 3’, od neho odvodené varianty 
typické pre bazálne vývojové vetvy pučiacich kvasiniek, predĺžené varianty, prechodný 
typ obsahujúci väzbové miesta pre Tay1 aj Rap1 a neskoršie repetície skrátené z ’ 
konca. Obidva tieto proteíny teda v absolvovali zrýchlenú verziu 
svojej evolučnej cesty a výsledky ukázali, že Tay1 skutočne preferuje motívy podobné 

’ 3’, zatiaľ čo Rap1 je špecifický voči evolučne modernejším typom 
repetícií. Na základe približných časov divergencií jednotlivých vývojových vetiev 
kvasiniek bolo dokonca možné odhadnúť, že k výmene týchto proteínov na telomérach 
došlo pred približn – 330 miliónmi rokov (Červenák et al. 2025)

Podobným spôsobom boli analyzované teloméry aj u
podkmeňa Taphrinomycotina, u ktorých sú evolučné zmeny oveľa menej výrazné 
viaceré druhy disponujú nezmeneným štandardným typom repetície 5’ 3’. 

Napriek tomu je však možné, že Taz1, proteín viažuci dvojvláknovú oblasť telomér 
, na telomérach nahradil 

proteín Teb1, pôvodný teloméry viažuci proteín podobný proteínu Tay1 kvasinky 
tejto skupiny sú dôvody výmeny oveľa menej zreteľné, no pravdepodobne 

súvisia s rozdielnou flexibilitou spomínaných proteínov vo väzbe na DNA (schopnosti 
rozpoznávať rôzne sekvenčné varianty s podobnou afinitou). Teb1 je totiž vysoko 
špecializovaný DNA viažuci proteín, ktorý nie je schopný tolerovať výraznejšie 
odchýľky od svojej štandardnej cieľovej sekvencie, zatiaľ čo Taz1 je schopný viazať 

porovnateľnou afinitou širšie spektrum potenciálnych substrátov  (Červenák et al. 

Experimentálne výsledky publikované v ocenenom článku teda prinášajú dáta, 
ktoré podporujú testovaný evolučný scenár a naznačujú aj ďalšie možnosti štúdia 
evolúcie proteínových interakcií v eukaryotických genómoch. Použitý 
experimentálny prístup môže byť totiž v budúcnosti adaptovaný a využitý napr. pri 
štúdiu ko evolúcie centroméry viažucich proteínov a ich substrátovej DNA, 
transkripčných faktorov a ich cieľových promótorov, či DNA viažucich proteínov z

počiatkov replikácie, čo by mohlo poskytnúť dostatok 
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informácií pre všeobecnejšie pochopenie evolučných mechanizmov modulujúcich 
proteínové interakcie v eukaryotických bunkách.      
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Cielená liečba namiesto chemoterapie: keď liek využíva slabosť 
nádoru

Mária Pacalajová

Ústav experimentálnej onkológie, Biomedicínske centrum SAV, Dúbravská cesta 9,

Neuroendokrinné karcinómy: zriedkavé, agresívne a ťažko liečiteľné
Rakovina má mnoho tvárí. Jednou z tých menej známych, no o to zákernejších, je 
neuroendokrinný karcinóm. Ide o zriedkavý, no mimoriadne agresívny nádor, ktorý 
vzniká z neuroendokrinného tkaniva a najčastejšie sa nachádza v tráviacom trakte 

Tieto nádory rastú rýchlo, šíria sa do okolia a veľmi skoro tvoria 
vzdialené metastázy 

Štandardnou liečbou tieto nádory je dnes kombinácia dvoch chemoterapeutík –
cisplatiny a etopozidu. Táto liečba síce na začiatku u mnohých pacientov funguje, no 
jej účinok je krátkodobý. Nádory si často vyvinú rezistenciu a liečba so sebou nesie aj 
závažné vedľajšie účinky, ako napríklad poškodenie obličiek, zažívacie ťažkosti, únavu 

Fjällskog . Preto je výskum 
zameraný na nové možnosti liečby tohto ochorenia veľmi dôležitý a naliehavý. 

Ako využiť slabosť nádoru proti nemu samému
Každý nádor nesie veľké množstvo mutácií a molekulárnych zmien, ktoré ho odlišujú 
od zdravého tkaniva a ktoré sú zodpovedné za jeho agresívne vlastnosti. Tieto zmeny 
však môžu byť zároveň jeho slabosťou – Achillovou pätou, ktorú možno terapeuticky 
využiť. medzinárodným tímom sme sa zamerali práve na takúto zmenu, ktorá 
sa vyskytuje približne v 35% prípadov neuroendokrinných karcinómov, a to mutáciu 
génu ARID1A 

je gén, ktorý súčasťou chromatín remodelujúceho komplexu, a za normálnych 
okolností pomáha bunke správne organizovať a čítať DNA. Keď je tento gén mutovaný, 
bunka stráca schopnosť spoľahlivo opravovať poškodenie DNA a správne rozdeľovať 
chromozómy pri bunkovom delení . To je pre bunku problém, ale 
zároveň aj príležitosť pre liečbu.

Prístup, ktorý sme zvolili, sa nazýva syntetická letalita. Princíp je jednoduchý: bunky s 
mutovaným sa stávajú závislými od enzýmu Aurora kináza A (AURKA), 
proteínu kľúčového pre správne rozdelenie chromozómov počas bunkového delenia. 
AURKA v týchto bunkách preberá úlohu záchranného mechanizmu, ktorý kompenzuje 

. Ak zablokujeme aktivitu AURKA, nádorová bunka s mutáciou 
to neprežije, zatiaľ čo bunka, ktorá má funkčný, zostane v poriadku 

bude sa ďalej deliť 
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Obr. 1: Princíp syntetickej letality. Nádorové bunky s mutáciou v géne sú 
existenčne závislé na aktivite Aurora kinázy A (AURKA), čo po jej zablokovaní 
alisertibom vedie k narušeniu bunkového cyklu a
funkčným nie sú závislé od AURK a alisertib pre ne nie je letálny.

Experimentálne testovanie syntetickej letality
Výskum sa opieral o bunkovú líniu NT 38, vytvorenú z neuroendokrinného nádoru 
vyrastajúceho z časti duodena. Táto línia prirodzene nesie mutáciu v géne 

preto predstavuje ideálny model pre testovanie nášho prístupu syntetickej letality 

Aby sme mohli posúdiť, či ALI funguje aj v živom organizme, použili sme dva typy 
myších modelov. V prvom, takzvanom subkutánnom modeli, boli nádorové bunky 
implantované pod kožu. V druhom, ortotopickom modeli, boli bunky vpravené priamo 
do pankreasu, teda do toho istého prostredia, kde sa nádor prirodzene vyvíja u ľudí. 
Ortotopický model je náročnejší na prípravu, no oveľa lepšie napodobňuje skutočné 
nádorové ochorenie vrátane agresívnejšieho rastu a správania nádoru.

Myši boli následne rozdelené do skupín, kde jedna dostávala ALI, druhá štandardnú 
chemoterapiu cisplatina + etopozid, a kontrolné skupiny boli bez liečby. Rast nádorov 
bol sledovaný pravidelne: v subkutánnom modeli priamym meraním, a v ortotopickom 

pomocou magnetickej rezonancie (MRI), čo nám umožnilo sledovať rast nádoru 
vo vnútri tela.

ALI dokázal v oboch myšacích modeloch potlačiť rast nádorov na úrovni porovnateľnej 
so štandardnou chemoterapiou. Nádory v skupinách liečených ALI boli výrazne menšie 
než u kontrolných zvierat, čo potvrdili aj MRI merania objemu nádorov a ich hmotnosti 
po ukončení experimentu. Kľúčovým rozdielom však bola tolerancia liečby. Myši 
liečené cisplatinou a etopozidom výrazne chudli, u polovice z nich sa objavili aj ďalšie 
príznaky systémovej toxicity. Oproti tomu, myši liečené ALI si udržali telesnú hmotnosť 
stabilnú, bez závažných vedľajších účinkov. 
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Následne sme potvrdili, že ALI na bunkovej úrovni spôsobil zastavenie bunkového 
G2 fáze, čiže v momente tesne pred samotným rozdelením bunky. To potom 

viedlo k programovanej bunkovej smrti prostredníctvom apoptózy. 

Účinok liečby závisí od mutácie v géne
Na potvrdenie mechanizmu syntetickej letality a toho že účinok ALI skutočne závisí od 
prítomnosti mutácie, sme vykonali aj potvrdzujúci experiment. V inej bunkovej 
línii (NT 18LM, ktorá mutáciu prirodzene nemá) sme tento gén umelo vypli 
pomocou technológie siRNA, tzv. RNA interferenciou. 

Tento experiment jednoznačne potvrdil mechanizmus syntetickej letality, keďže bunky 
bez funkčného boli na ALI výrazne citlivejšie – hodnota IC50 (koncentrácia 
potrebná na usmrtenie polovice buniek) bola v deficientných bunkách asi 
štyrikrát nižšia ako v bunkách s funkčným . Inými slovami ALI funguje 
selektívne práve tam, kde je mutácia v géne.

Význam tohto zistenia pre pacientov
Táto štúdia prináša niekoľko zaujímavých zistení. Po prvé, ukazuje, že ALI môže byť 
rovnako účinný ako doterajšia štandardná chemoterapia, no s výrazne nižšou toxicitou 

vedľajšími účinkami. Pre pacientov s neuroendokrinným karcinómom, ktorí sú často 
om zdravotnom stave a ťažko znášajú agresívnu chemoterapiu, by to mohlo 

znamenať zásadné zlepšenie kvality života počas liečby.

Po druhé, štúdia ukazuje sľubnú cestu k personalizovanej liečbe: nie každý pacient má 
mutáciu v , no tí, ktorí ju majú, by mohli byť ideálnymi kandidátmi na liečbu 
ALI. Mutácia by tak mohla slúžiť ako biomarker (diagnostický znak), ktorý 
pomôže lekárom vybrať liečbu. Cielená terapia na základe molekulárneho profilu 
nádoru je dnes považovaná za budúcnosť onkológie.

Je dôležité podotknúť, že ide zatiaľ o predklinický výskum, čiže o experimenty na 
bunkách a myšiach. Pred prípadným zavedením do klinickej praxe bude potrebné 
potvrdiť tieto výsledky v klinických štúdiách na ľudských pacientoch. Okrem toho má 

ďalšie obmedzenia: výskum bol realizovaný na jednej bunkovej línii 
pochádzajúcej od jedného pacienta, čo nemusí plne odrážať celú biologickú 
rôznorodosť neuroendokrinných nádorov. Napriek tomu výskum naznačuje, že 
pochopenie genetických vlastností nádoru môže otvoriť dvere k liečbe, ktorá je nielen 
účinná, ale aj šetrnejšia k zdravému tkanivu a pacientovi.
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erličky ze školních lavic

písemné zkoušk z genetiky, PřF UK, Praha, výběr napříč –
doc. RNDr. Dana Holá, Ph.D., Katedra genetiky a mikrobiologie, PřF UK, Praha

Centrálním dogmatem molekulární genetiky jsou mendelovské zákony.

DNA profiling (DNA fingerprinting) se dá použít k určení toho, zdali se najde 
následník trůnu.

Díky mutacím dochází v evoluci k budování silných společností.

U DNA sekvenování druhé generace se používá metoda amplifikace pomocí 
vodíkových můstků.

Při nanopórovém sekvenování DNA se při průchodu průduchy uvolňuje elektrický 

Marker chromozómy jsou chromozómy, které něco zaznamenávají.

Štětkovité chromozómy mají roztřepené konce (telomery).

K inaktivaci X chromozómu dochází u homogenního pohlaví.

Gynandromorf je čtyřstěnná buněčná struktura

zastavení meiózy (meiotic arrest) dochází u savců v hibernujícím stavu přes zimu
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